STATNI ZDRAVOTNI USTAV

Delta v CR téméf vytlaéila ostatni varianty covid-19, laboratore
zachytily subvariantu delty

V CR je jasng patrna nartstajici dominance varianty delta a postupna eliminace viech dalgich variant.
V ramci diskrimina¢nich PCR lze vyslovit podezieni na detekci varianty delta az u 97 % vzorkd. Diive
dominantni alfa nyni zabird méné nez 4 % vzorkd. Nové sekvenace definovala subvariantu delty,
oznacovanou AY.3, a to zpétnym zkoumanim starSich vzorkd novym algoritmem.

""Subvarianta delta, kterou védci oznacili AY.3, zatim v praxi nenasvédéuje Zddné zdsadni zméné prubéhu
onemocnéni. Jednd se o zpiesnéni klasifikace viru. AY.3 se zatim v CR nasla pouze v minimech pripadii, v
19 z celkem 773 celogenomové osekvenovanych vzorku varianty delta," vysvétluje feditelka Statniho
zdravotniho dstavu MUDr. Barbora Mackova.

V obdobi od 23. 7. do 6. 8. 2021 ma NRL k dispozici data z 1787 provedenych testl diskriminaéni PCR,
které byly nahl4seny do ISIN z 66 laboratoii v CR. Delta varianta je pitomnd aZ v 97 procentech takto
vysetfenych vzorkl. Variantu alfa ukazuji necela 4 procenta. Ostatni varianty maji velmi maly podil
odpovidajici méné neZ jednomu procentu vzorkd. Varianta AY.1 (delta +) neni za dané obdob{ jednoznaéné
detekovéna v Z4dné z laboratofi. Celkové bylo od za&atku roku do 6. 8. 2021 v CR celogenomové
osekvenovano 6 155 pozitivnich vzorki, v poslednim tydnu pak konkrétné 376 vzorku. Také v téchto
nejnovéjsich vzorcich dominuje delta a alfa se stdvd minoritni.

K celogenomové sekvenaci se bez ohledu na vysledky diskrimina¢nich PCR posild zhruba 10 procent
vzorkl, podle algoritmu nastaveného v narodni molekuldrné biologické strategii.

U cilené sekvenace se jednd se o piipady selhdni vakcinace, reinfekce, hospitalizaci osob mladsich 50 let
véku, pfipady vykazujici neobvyklé klinické symptomy a vzorky, které v rdmci PCR diagnostiky vykazuji
neobvyklé charakteristiky.

""Soucasné je tieba sekvenovat reprezentativni podil vSech pozitivnich vzorku, bez ohledu na to, zda je jii
z diskriminacénich PCR ziejmé, Ze se jednd o urcitou variantu. Prdvé tento reprezentativni podil vzorkii
umoZiiuje sledovat vyvoj viru na iizemi CR. Celogenomovid sekvenace pak trvd jeden az tii tydny v
zdvislosti na logistice. Proto se i ve zprdvdch Ndrodni referencni laboratore propisuji ndlezy s timto
casovym odstupem. Subvarianta AY.3 byla vyhodnocena zpétnou analyzou za pouZiti nového vypocetniho
algoritmu jif diive osekvenovanych vzorku. Takovou kontrolou prosly vSechny pozitivni vzorky od kvétna
tohoto roku, a to v rdmci sekvenacni strategie a s cilem sestaveni tzv. fylogenetického stromu,
zjednodusené receno rodokmenu vs§ech sekvenaci varianty delta, '' objasiiuje vedouci Narodn{ referencni
laboratofe RNDr. Helena Jifincova.

V tuto chvili také stale jesté cekame na potvrzeni ¢i vyvraceni suspektni delty plus ve dvaceti piipadech,
které jsme zachytili a popsali ve zpravé pred dvéma tydny. Vzorky jsou analyzovédny v sekvenacnim centru

FN Plzen.
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