Celogenomova sekvenace odhalila, ze Ié¢iva latka molnupiravir
muze napomahat vzniku novych mutaci SARS-CoV-2

Nérodni referen¢ni laboratof pro chfipku a nechfipkova respiraéni virovd onemocnéni (NRL) upozornila ve
své pravidelné zpravé na fakt, Ze v mezindrodni databézi celogenomovych sekvenaci GISAID je publikovidno
nékolik sekvenci riznych variant SARS-CoV-2, které 1ze s nejvétsi pravdépodobnosti pfipsat na vrub
podavani 1€kl na covid-19 s 1é¢ivou latkou molnupiravir. Odbornici vyslovuji obavy, Ze neuvazené
poddvani molnupiraviru by tak mohlo vést k vytvofeni mimorddné varianty SARS-CoV-2, kterd by mohla
mit zdvaZzny epidemicky i klinicky dopad.

"V mezindrodni databdzi GISAID, kde sdilime informace o existujicich variantdch covidu-19 na zdkladeé
celogenomové sekvenace, Ize nalézt genové sekvence subvariant omikronu charakteristické extrémné
vysokym pocétem mutaci. PFi bliZsi analyze téchto sekvenci vznikd podezieni, Ze jsou diisledkem poddvdni
molnupiraviru. To znamend, Ze mutace nachdzime nahodné rozloZené po celém genomu viru. Tim se lisi
od béZného zpusobu chovdni viru, ktery je bez podnétu k takovému poc¢tu mutaci. Tento podnét k mutacim
zFejmé doddvd viru prdvé pusobeni molnupiraviru v téle pacienta. V pripadé poddvdni molnupiraviru pFi
nezlepseni klinického stavu i pri pretrvdvajici pozitivité infikovaného je proto velice duleZité, aby NRL
dostala vzorky k celogenomové sekvenaci. Pouze vlastnim sledovdnim a sdilenim zkusenosti napiic
virology 7z celého svéta dokdZeme presnéji urcit moZny dal§i vyvoj. Rozhodné je ale na misté vénovat
zdleZitosti patiicnou odbornou pozornost,' vysvétluje RNDr. Helena Jifincova.

Molnupiravir je 1é¢ivo, které pisobi na virus SARS-CoV-2 mechanismem znamym jako zahlceni
replikacniho procesu. Pisobenim na RNA vede virus k hromadéni chyb ve virovém genomu, coZ ma vést

k dplné blok4de replikace, neboli mnoZeni viru v téle. Celogenomova sekvenace naznacuje, Ze molnupiravir
ziejmé ne vZdy mnoZeni (replikaci) viru v téle zastavi, ale v nékterych pfipadech virus pouze méni.

Pokud vznikaji mutace ndhodné po celém genomu a nikoli pouze v mistech, kde vir mutuje pfirozené, mize
dojit k vytvoreni zcela neocekdvané varianty, kterd mize nést vlastnosti s nepfiznivym dopadem.

'"Je obecné zndmé, Ze antivirotika mohou, stejné jako v§echny antimikrobidlni ldtky, vést ke vzniku
rezistentnich kmenu. U lé¢ivého pFipravku s lé¢ivou latkou molnupiravir probihaji studie hodnotici selekci
rezistence. Rddi bychom tedy apelovali na uvdZené pouZivdni tohoto léciva, a to v souladu s Rozhodnutim
Ministerstva zdravotnictvi CR,"" doplnila feditelka Stétniho tdstavu pro kontrolu 1é&iv Mgr. Irena Storova.

"U imunosuprimovanych pacientu se obyvkle tvori vétsi virovd ndloz, tedy u ¢lovéka s oslabenou imunitou
Jje veétsi pravdépodobnost vzniku nové mutace viru. Molnupiravir by tedy idedlné nemél byt poddvdn
imunosuprimovanym pacientum. Lidem s béZnou imunitou by pak mél byt poddvdn pouze v poédtcich
onemocnéni," sdili doporuceni z védecké komunity RNDr. Helena Jifincova.
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