Celogenomova sekvenace v CR 2021 — souhrnna zprava NRL k 7.5.2021

K 7.5.2021 bylo za CR osekvenovano a do GISAID vloZeno 2543 celogenomovych sekvenci. Za rok 2021 bylo vloZeno do GISAID databaze

1944 sekvenci, 266 WGS (BIOCEV a IMG AVCR) zatim nevloZeno. Nékteré ze sekvenci jsou zafazeny do ptivodnich Al a B1 linii, které by jiz

nemeély cirkulovat. PrestoZze odbéry lze datovat do roku 2021, jedna se pravdépodobné o specifickou evoluci SARS CoV-2 nikoli o

bioinformatickou problematiku.

V NRL byly potvrzeny WGS 2 pfipady onemocnéni B.1.617.1 (indicka varianta), epidemiologické Setfeni probiha.

Vzorky, které NRL obdrzi na sekvenaci urcujeme predbézné metodou PCR tzv. hot spot mutace.

V rdmci PCR vysSetifeni v NRL Ize vyslovit suspekci na: 7 pfipadd linie P2, 5 pfipad( linie B.1.351, 16 pfipad( linie B.1.617.X, jeden pfipad

B.1.1.7 s escape mutaci E484K nebo P1 variantu.

Byl potvrzen import B.1.617.1 (indicka varianta) a to z Kralovéhradeckého kraje a z Prahy (Nemocnice Na Bulovce).

Byly potvrzeny 3 pfipady B.1.1.318 (varianty nesouci mutace E484K a P681H).

Zcela jasné dominuje B.1.1.7 (britska varianta).

Vzhledem k narUstu variant detekovanych bez podnétu vyplyvajiciho z epidemického Setreni, doporucuje NRL :

1. Vramci diskriminacnich PCR zaméfit se na hot spot mutace na pozicich 452, 484, 501, 681 (L452R, E484R/Q, N501Z/T, P681H/R).

2. V ramci opatreni dlsledné sledovat vsechny pfijezdy/pfilety, véetné nastaveni jasnych karanténnich opatreni, tak aby se zabranilo
importu a Sifeni variant, které mohou prekonat imunitni obranu navozenou predchozim onemocnénim nebo vakcinaci. Jedna se
predevsim o varianty nesouci zmény na pozicich 452 a 484, tedy varianty z B.1.617.X (indicka varianta), B.1.1.351 (JAR), P1 (Brazilie —
Manaus), B.1.1.318. NRL rovnéz doporucuje celogenomovou sekvenaci i PCR potvrzenych B.1.1.7 (britska var.) , abychom vcas zachytili
varianty nesouci mutaci E484K. Graf ¢. 2 naznacCujici rychlé Sifeni predevsim varianty B.1.617.2 v UK podporuje opravnénost tohoto
opatreni.

RNDr. Helena Jifincova, NRL pro chfipku a nechripkova respiracni onemocnéni SZU, Praha
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Tabulka 1: Aktualni prehled variant a mutaci zajmu jiz dodany NLCP Kiige
/
a kody
. . , L del ([del 141 4 del Y1454
rianta - plvod - prvni deteld Pangolin lineage | W152C | K417N | K417T | L452R | N439K | T478R | T478K | E484Q | E484K | N501Y [ N501T ( A570D | H655Y | P681H | P681R | A701V | V1176F 69,70 143 del 144 H146 F888L
Vlastnosti esc NTD pns/escay trans esc esc esc trans | trans ? trans?| trans? | trans? | trans? mortalit§ esc esc esc - ?
Britska B.1.1.7 - - - - - - -[+ + - + - + - - - + - + - -
JAR B.1.351 + - - - - - + + - - - - + - - - - - -
Brazilska B.1.1.28 - - - - - - + - - - - - - - - - - -
Brazilska ex manaus P.1 - + - - - - + + - - - - + - - - - -
+
UK/Nigerie B.1.525 - - - - - - S - - - - - - + - + . +
Jizni Amerika B.1.526 - - - + - - - - + - - - - -
NY B.1.526.1 + - - - - - - - - - - - - - - - - - -
tzv. "Ceska" ale neceska! B.1.258 - - - +/- - - - - - - - - - + - - - -
19B (D614) A.27 - - - - - - - + - - - - - - - - - - -
19B (D614) A28 - - - - - - - - + - - - - - . - - - -
Kalifornie B.1.427 - - + - - - - - - - - - - - - - - .
Kalifornie (+transmisibilita B.1.429 + - - + - - - - - - - - - - - - R - R R
B.1.207 - - - - - - - - - - - + - - - - - - - -
Brazilska P.2(B.1.1.248) - - - - - - + - - - - - - - + - - - - -
Liverpool A.23.1 - - - - - - + - - - - - - - - - - - R -
UK/Florida B.1.1.318 - - - - - - + - - - - + - - - - - + - -
Filipiny P.3 - - - - - - + + - - - + - - - - + - - -
UK Antigua B.1.324.1 - - - - - - + - - - - - - - - - - - - -
Indie B.1.617 - - + - - + - - - - - - - - - - - - R -
Indie B.1.617.1 - - + - - + - - - - - - + - - - - - - -
Indie B.1.617.2 - - + - - + + - - - - - - + - - - - - - -
Indie B.1.617.3 - - + - - + - - - - - - + - - - - - - -
ndie (Bengalsko, fijen 2020] B.1.618 - - - - - - - - - - - - - - - - - + .
Tanzénie A.VOI.V2 (A.23.1) - - - - + - - - . + + - - . . + . . R




Graf 1: Pfehled zastoupeni linii detekovanych v CR
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Obr. 1: Fylogeneticka analyza sekvenci k 7/5/2021, vloZzenych do GISAID 01-03-21 az 07-05-2021 (celkem 2543)
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Obr. 2: Prehled sekvenacnich center k 5. 5. 2021, celkem 2 141 sekvenci
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Graf. 2: Rapidni narust incidence B.1.617.2 v UK
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Data: PHE | Analysis: Dr Duncan Robertson @dr_d_robertson

Cases include genomically confirmed & probable cases; excludes B.1.1.7 (Kent variant)
VOO = Variant of Cencern (beld lines) YUI = Variant under Investigation
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