Celogenomova sekvenace v CR 2021 — souhrnnd zprava NRL k 4. 6. 2021

V obdobi od 28-5-2021 do 4.6.2021 bylo do databaze GISAID vloZzeno 731 sekvenci, pouze v 92 prfipadech se jedna o vzorky, které jiz nebyly
hldgeny.. V ramci NRL a sekvenénich center (SVU, ECDC, IMG AVCR, BIOCEV) bylo osekvenovéano do 28.5.2021 celkem 3 107 vzorkd , za minuly
tyden vzhledem k Utlumu poctu pozitivnich pripadd a rekonstrukci v NRL nehlasi NRL nové vysledky.

Nehldsime zmény v potvrzenych pfipadech alertnich variant. V ramci vySetreni diskriminaénimi PCR v soucasnosti konfirmujeme 12 pfipad
pozitivnich ndlez(l substituce L452R, tedy podezfeni na B.1.617.x (indickd varianta, delta ¢i kapa) nebo na C.36 (egyptska varinta, VUM dle
ECDC), 3 pripady podezreni na B.1.351 (JAR, beta), 13 ptipadl pozitivni detekce substituce E484K (podezieni na B.1.1.7.+ E484K, nebo na P.1,
tedy varianty alsa a gama), z FN Motol mame hlaseny 2 podezfeni na B.1.525.

WHO v minulém tydny zjednodusila klasifikaci VOC (variant of concern, tedy nejsledovanéjsi varianty) a nékterych VOI (variant of interest ,
tedy variant zajmu). Pfehled variant a nového pojmenovani je uveden v tabulce 1.

Stdle pretrvava shoda na vybéru tzv ,mutation of concern®, kterymi jsou: E484K, L452R a N501Y.

Proto NRL doporucuje zacilit diskriminacni PCR predevsim na detekci téchto mutaci.

Zavér: stale pretrvdva dominance B.1.1.7, v souvislosti s poklesem pozitivnich zadchytl klesa i pocet osekvenovanych vzorkd. Pokles souvisi se
specificitou technologie a metodické narocnosti.
Stale pretrvava shoda na vybéru mutaci pro diskriminacni PCR: E484K, L452R a N501Y.

RNDr. Helena Jifincova, NRL pro chripku a nechfipkova respiracni onemocnéni SZU, Praha



Tabulka 1: Aktualni prehled variant a mutaci zajmu
NLCP kli¢e a kddy pravideln& AKTUALIZOVANY uvefejnény napf. zde: https://dastacr.cz/SARS-CoV-2.html
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Supplemental Fig $4: Genome map of the A.VOLV2, with mutations annotated by presence in other VOCs
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Prehled vyskytu ,mutation of concern: v jednotlivych liniich

www.outbreak.info
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