Celogenomova sekvenace v CR 2021 — souhrnnd zprava NRL k 15. 5. 2021

K 14.5.2021 bylo za CR osekvenovano a do GISAID vloZeno 2698 celogenomovych sekvenci. Za rok 2021 bylo vlioZeno do GISAID databaze
2098 sekvenci, a celkem vydano 2 853 celogenomovych sekvenci.

Lze konstatovat, Ze stale pretrvava dominance britské varianty B.1.1.7.

V rdmci sledovani alertnich variant bylo celkem v nékolika nezdvislych klastrech a v nékolika sekvencnich centrech potvrzeno 53 pfipadl
importu B.1.351 (JAR varianty).

V NRL byly potvrzeny 3 pfipady importu B.1.1.318 (varianta nesouci escape mutaci E484K a mutaci v oblasti furinového Stépného mista
P681H) .

V NRL byly potvrzeny WGS 3 pfipady onemocnéni B.1.617.1 (indicka varianta), epidemiologické Setfeni probiha.

V ramci PCR vysetfeni v NRL a parcidlni sekvenace ve FN Motol lze vyslovit suspekci na 25 pripadu linie B.1.617.X, v ZUOVA je vysloveno
podezieni na klastr B.1.351 na Opavsku. Setfeni epidemické situace probiha.

Byly potvrzeny 3 pripady B.1.1.318 (varianty nesouci mutace E484K a P681H).

V NRL evidujeme stale detekci variant B.1.617.x detekovanych bez podnétu vyplyvajiciho z epidemického Setreni, coz je v souvislosti se
situaci ve svété alarmuijici zjiSténi, stale tedy plati diraz na dosetfovéani pozitivnich zachytd PCR diskrimina¢nimi soupravami, a to predevsim
témi, které umoznuji detekci mutaci na pozicich 452, 484, 501, 681 (L452R, E484R/Q, N501Z/T, P681H/R).

NRL podporuje opatreni, ktera brani importu novych variant, nesouci znaky rychlé transmisibility a Uniku pred protilatkami.

Toto stanovisko je zcela podporeno ndlezy ve Spojeném kralovstvi (UK), kde dominujici variantu B.1.1.7 postupné vytésniiuje varianta
B.1.617.2. RovnéZ globalni situace (dle zpravy WHO viz obr. 3 az 5) podporuje nutnost nastaveni takovych opatfeni, aby bylo
minimalizovano Sifeni novych alertnich variant.

RNDr. Helena Jifincova, NRL pro chripku a nechripkova respiraCni onemocnéni SZU, Praha



Tabulka 1: Aktua

ni prehled variant a mutaci zajmu

NLCP kli¢e a kddy pravideln& AKTUALIZOVANY uvefejnény zde: https://dastacr.cz/SARS-CoV-2.htm|

NCLP kli¢ 51354 50793 50811 50813 50795 51352 51350 51339 50791 50797 50815 50785 51346 50799 51348 50807 50837 50789 50907 50809 51344 50839
NCLP kod W152C K4A17N K417T L452R  N439K T478R T478K E484Q E484K  N501Y N501T A570D H655Y P681H P681R  A701V V1176F Del69-7C Dell41-1Del144 Del145-1 F888L
rianta - plvod - prvni detel Pangolin lineage | W152C | K417N | K417T | L452R | N439K | T478R | T478K | E484Q | E484K | N501Y | N501T | A570D | H655Y | P681H | P681R | A701V |V1176F 6:,e7|0 de::41341 1 del 144 de|-ll::(:645- F888L
Vlastnosti esc NTD pns/escaf trans esc esc esc trans | trans ? trans?| trans? | trans? | trans? mortality esc esc esc - ?
Britska B.1.1.7 - - - - - - -[+ + - + - + - - - + - + - -
JAR B.1.351 + - - - - - + + - - - - + - - - - - -
Brazilska B.1.1.28 - - - - - - + - - - - - - - - - - -
Brazilska ex manaus P.1 - + - - - - + + - - - - + - - - - -
N +
UK/Nigerie B.1.525 - - - - - - . - - - - - - + - + . +
Jizni Amerika B.1.526 - - - + - - - - + - - - - -
NY B.1.526.1 + - - - - - - - - - - - - - - - - - -
tzv. "¢eska" ale neceskal B.1.258 - - - +/- - - - - - - - - - + - - - -
19B (D614) A.27 - - - - - - - + - - - - - - . . . . -
19B (D614) A.28 - - - - - - - - + - - . - . . . - - R
Kalifornie B.1.427 - - + - - - - - - - - - - - - - - -
Kalifornie (+transmisibilita B.1.429 + - - + - - - - - - - - - - - - - - - -
B.1.207 - - - - - - - - - - - + - - - - - - - -
Brazilska P.2(B.1.1.248) - - - - - - + - - - - - - + - - - - -
Liverpool A.23.1 - - - - - - + - - - - - - - - - - - - -
UK/Florida B.1.1.318 - - - - - - + - - - - + - - - - - + - -
Filipiny P.3 - - - - - + + - - - + - - - - + - - -
UK Antigua B.1.324.1 - - - - - - + - - - - - - - - - - - - -
Indie B.1.617 - - + - - + - - - - - - - - - - - - - -
Indie B.1.617.1 - - + - - + - - - - - - + - - - - - - -
Indie B.1.617.2 - - + - - + + - - - - - - + - - - - - - -
Indie B.1.617.3 - - + - - + - - - - - - + - - - - - - -
ndie (Bengalsko, fijen 2020 B.1.618 - - - - - - - - - - - - - - - - - + -
Tanzénie A.VOI.V2(A.23.1) - - - - + - - - - + + - - - - + - - -



https://dastacr.cz/SARS-CoV-2.html

Graf 1: Pfehled zastoupeni linii detekovanych v CR (2 853 WGS rok 2021)
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Obr. 1: Haplotype network analyses variant SARS-CoV-2 v CR
(ze zpravy COG-CZ)
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Graf 2: Sifeniindické varianty B.1.617.2 v UK (ze zpravy COG UK)
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Obr. 3: Pozitivni pripady detekce SARS-CoV-2 na 100 000 obyvatel
dle WHO zpravy k 9-05-2021
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Obr. 4: Globalni prehled detekce SARS-CoV-2 za rok 2021

dle WHO zpravy k 9-05-2021
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br. 5: Zemeé s potvrzenou detekci indicke varianty B.1.617.x
dle WHO zpravy k 9-05-2021
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The designations employed and the presentation of the materiol in this publication do not imply the expression of any
opinion wholsoever on the part of WHO concerning the legol stolus of any country, ferritory, cify or arec or of ils
authorities, or concerning the delimitotion of its frontiers or boundaries. Dotted and doshed lines on maps represent
approximate border fines for which there moy not yet be full ogreement.



