ZPRAVA K VYSLEDKOM WGS V SOUVISLOSTI S EPIDEMICKOU SITUACT v ¢R [RMAEatT

V CR bylo k 14.6.2021 do GISAID vlozeno v roce 2021 4 200 sekvenci, v mésici kvétnu 942
sekvenci a v mésici cervnu 789 sekvenci.
V NRL bylo v rdmci detekce VOC prolazano celkem:

e 27 pfipadd delta - B.1.617.2 (Praha, Kralovehradecky kraj, Moravskoslezsky kraj,
Liberecky kraj, Ustecka kraj, Vysocina), dal$ich 6 pfipadd byly osekvenovano v rdmci
preshraniéni spoluprace se Saskem

e 4 pfipady kappa B.1.617.1 (Praha)

e 39 pripadl beta - B.1.351 (Praha, Moravskoslezsky kraj, Stfedocesky kraj, Plzerisky
kraj, Kralovehradecky kraj)

e 20 pfipadl beta - B.1.351 bylo detekovano v Olomouckém kraji

e 7 pripadl gama P.1 prokazano v 6 vzorcich z Pardubického kraje a v jednom z Prahy

Vramci cilené celogenomové sekvenace jsme v NRL ve spolupraci s SVU vtomto tydnu
osekvenovali 35 vzork( zaslanych na zakladé epidemického Setfeni situace v kraji (Liberecky
kraj) ¢i na zdkladé PCR nalezu.

PfestoZe ve standardnim reZzimu sekvenace stdle jesté dominuje varianta alfa (B.1.1.7), v cilené
vybranych vzorcich jsme prokazali tuto variantu pouze v jedné tretiné. Za posledni tyden bylo
celogenomovou sekvenaci prokazano 160 sekvenci této varianty (UMTM Olomouc a ECDC
support). Vysledky nendhodné WGS surveillance potvrzuji setrvaly import novych variant od
konce dubna a nyni jiz i mozné komunitni Sifeni. Na vyvoj smérem ktéto situaci NRL
upozornovala ve zpravach jiz od 7. 5. 2021.

Ve 35 cilené vybranych vzorcich jsme prokazali ve vice nez dvou tretinach jednu z alertnich
variant (tedy variant of concern dle definice ECDC/CDC a WHO).

Poprvé jsme detekovali variantu gama P.1 (pUvodné oznacovdna brazilska ex Manaus), a to

celkem v sedmi vzorcich z Prahy a Pardubického kraje. ProtoZze v Pardubickém kraji byla
detekovana varianta gama v 6 pripadech, mliZe se jednat o ohnisko.

Metodou diskriminacni PCR byly detekovany mutace N501Y a E484K, pfi vylou¢eni K417N. Dle
této kombinace mutaci nelze stanovit, Ze se jedna o variantu gama, ale stejné zavainym
nalezem mzZe byt i alfa + E484K (britska varianta s dalSi escape substituci).

Variantu beta (B.1.351, JAR) jsme detekovali kromé Moravskoslezského kraje, kde jsou lokalni
ohniska jiz feSena, v jednom pfipadé i v Praze.

Ve shodé s nékterymi jinymi evropskymi zemémi narlsta pocet detekci varianty delta
(B.1.617.2), kterd byla prokazana v 9 vzorcich z Libereckého kraje, v jednom vzorku z Prahy,
v jednom vzorku z Usteckého kraje a v jednom vzorku z Vyso€iny. Ve dvou pfipadech byla
detekovana ve vzorcich od cizincd, u kterych nemame adresu k dispozici.
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V neposledni fadé je tfeba zminit nalez varianty alfa se substituci E484K. Takto pozménéna
varianta si zachovava vlastnosti pro ni typické a navic se vyznacuje tzv. escape mutaci (E484K),
tedy mutaci vedouci k uniku pred tlakem protilatek a krezistenci na nékteré |écebné
monoklondlni protilatky (bamlanivimab).

Za pozornost rovnéz stoji, Zze v Praze jsme zachytili vSechny 3 tyto varianty, které jsou
v popredi zajmu.

V rdmci vySetifovani narlstu pozitivnich detekci v Jiho¢eském kraji bylo do NRL zaslano vice
nez 55 vzorkud. V prvni zasilce 24 vzork( bylo za pomoci diskrimina¢nich PCR, provedenych
v zasilajici laboratofi a v NRL, detekovana pfitomnost 8 aminokyselinovych zdmén (mutaci).
V tomto pfipadé lze s velkou mirou jistoty konstatovat, ze v 11 vzorcich se jedna o variantu
delta (B.1.617.2 — viz tabulka 1) a v 10 vzorcich o variantu alfa (B.1.1.7). Evoluce viru dana
soucasnymi podminkami a celosvétové sekvenacni Usili vede Casto k aktualizaci taxonomie
viru a tedy zménam v oznaceni, proto lze pfesnou variantu urcit az celogenomovou sekvenaci.

Diskriminacni PCRd - doporuceni — nabidka pro laboratore:
NRL standardné detekuji dvéma diskriminacnimi PCR tyto mutace v S genu:

K417N, L452R, E484K, E484Q, N501Y a P681R

Zvazujeme v ramci standarniho vysetteni doplnit o del 69-70, T478K, H655Y, S477N, Q677H, pfipadné
P681H a N501T, tedy mutace v NTD, RBD. Ci §tépném misté pro proteazy furinového typu.

V nékterych pfipadech lze vyslovit jednoznacné podezieni na detekci varianty, v nékterych pfipadech
mzZe byt pocet variant omezen tak, jak je znazornéno v tabulce 1 a.

PHE UK ve své zpraveé z 11.6. uvadi zjednodusenou kombinaci mutaci (tabulka 1b):

Ad sekvenace:

Jen pro Uplnost pfipomindme podminky pro zasilani (pfiloha 1) a jesté jednou zddraznuji, Ze
zcela nutné je Cislo Zadanky. K tomuto Cislu se paruji vysledky diskriminacnich PCR a sekvenaci.
Dalsim dUlezitym udajem nutnym pro sekvenaci je hodnota Ct. Prosim p dlsledné uvadéni
této hodnoty. Upozornuji, Ze vzorky s Ct nad 31 nelze sekvenovat.

Ad diskriminacéni PCR:
Prosim, aby laboratore, které pouzivaji uzavieny detekéni systém a nemohou tedy provadét

tyto diskriminaéni PCR ozndmily, nebo laboratore, kterym provozni podminky brani tyto PCR
provadét, napsaly kratké ozndmeni na adresu: alena.janypkova@szu.cz

RNDr. Helena Jifincova,
NRL pro chtipku a nechfipkova virova respiracni onemocnéni
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Tab. 1a: Kombinace mutaci detekovanych bézné v NRL a vysloveni podezieni na detekci varianty
(Cervené pozitivni detekce, ¢erné neprokdzana pritomnost mutace):

Detekovana mutace Suspektni varianta*
varianty (Cervené pozitivni detekce, cerné | Cervené —VOC (alertni varianta)
neprokazana pritomnost mutace) cerné bold VOI (varianta zajmu)

¢erné VUM (sledovana varianta)
N501Y, K417N, LA52R, E484K, E484Q, P681R Suspektni alfa (B. 1.1.7)

N501Y, E484K, K417N, LA52R, E484Q, P681R Suspektni alfa (B. 1.1.7) + E484K
Suspektni gama P.1

Suspektni theta P.3

Suspektni B.1.621

N501Y, E484K, K417N, L452R, E484Q, P681R Suspektni beta (B.1.351)
N501Y, L452R, K417N, E484K, E484Q, P681R Suspektni alfa (B. 1.1.7) + L452R
Suspektni A.27

E484K, K417N, L452R, E484Q, N501Y, P681R Suspektni zeta P2,

Suspektni iota B.1.526
Suspektni B.1.525,

Suspektni B.1.620,

Suspektni A.28,

Suspektni AT.1,

Suspektni B.1.1.318,

Suspektni AV.1

L452R, K417N, E484K, E484Q, N501Y P681R C.16,

C.36 + L452R,

C.36.3

C.37,

B.1.526.1

L4A52R, P681R, K417N, E484K, E484Q, N501Y | Suspektni delta B.617.2
P681R (extramuralné del69-70, N417T)

L452R, E484Q, P681R, K417N, E484K, N501Y | Suspektni kapa B.1.617.1
P681R Suspektni B.1.617.3
Suspektni B.1.617

Pozn. Neni-li uvedeno fecké pismeno, nebylo jesté pfifazeno WHO

* VOC — variant of concern, VOI — variant of interest, VUM — variant under monitoring (dle ECDC)
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Tab. 1a: Kombinace mutaci doporuéena PHE

(https://assets.publishing.service.gov.uk/government/uploads/system/uploads/attachment_data/fil
e/993879/Variants_of_Concern_VOC_Technical_Briefing_15.pdf)

Table 3. Rules-based decision algorithm (RBDA) to identify variant and mutation
(VAM) profiles from genotype assay mutation profiles. N501Y target was replaced by
P681R in May 2021. Mutations are categorised black (must be present), orange (must not
be confirmed absent), blue (may be present or absent), green (must not be confirmed
present)

Public Health | Assay mutation profile
Variant Manangement
Level PE81R |N501Y |E484K |K417N | K417T
Deta’* 3 |
Beta 3
Gamma 2
Undetermined with 2
E484K
Undetermined 1 All other results

*Genotyping assay for B.1.617 cannot distinguish between Kappa, Delta and B.1.617.3
and all results are treated as probable Delta given the current dominance of this lineage.

#Delta with K417N will now also be reported. The clade currently present in the UK is
AY.1.
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Graf 1: Prehled detekovanych variant celogenomovou sekvenaci ve 20. az 22. kalendarnim
tydnu

Detekce sledovanych variant ve 20. az 22. KT,

Celkovy soucet

Gama (P.1)
Eta (B.1.525)
Delta (B.1.617.2)

Beta B.1.351

Alfa (B.1.1.7+E484K)

o
(o]
=
o

15 20 25 30

Tabulka 2: Prehled detekovanych variant v ramci cilené surveillance ve 20. az 22. kalendarnim
tydnu

VOC*/VOoI*

Variant of concern Pocet
Variant of interest

Alfa (B.1.1.7+E484K) 1
Beta B.1.351 3
Delta (B.1.617.2) 14
Eta (B.1.525) 1
Gama (P.1) 7

Tabulka 3: Pfehled detekovanych variant v rdmci cilené surveillance v jednotlivych krajich ve
20. az 22. kalendarnim tydnu

Kraj Pocet detekci Detekované VOC/VOI

cizinec bez adresy 2 Delta (B.1.617.2)

Liberecky kraj 9 Delta (B.1.617.2)

Moravskoslezsky kraj 3 Beta B.1.351 + Eta (B.1.525)

Pardubicky kraj 6 Gama (P.1)

Praha 3 Beta B.1.351 + Gama (P.1) + Delta (B.1.617.2) +
Ustecky kraj 1 Delta (B.1.617.2)

Vysocina 1 Delta (B.1.617.2)

Zlinsky kraj 1 Alfa (B.1.1.7+E484K)
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Tabulka 4: Prehled vSech detekci dle data odbéru a kraje ve 20. az 22. kalendarnim tydnu

Dat.
Variant of interest
Variant of concern

12.05.2021 20 Moravskoslezsky kraj Eta (B.1.525)
14.05.2021 20 Pardubicky kraj Gama (P.1)
15.05.2021 20 Pardubicky kraj Gama (P.1)
15.05.2021 20 Pardubicky kraj Gama (P.1)
15.05.2021 20 Pardubicky kraj Gama (P.1)
16.05.2021 21 Praha Gama (P.1)
17.05.2021 21 Pardubicky kraj Gama (P.1)
17.05.2021 21 Pardubicky kraj Gama (P.1)
17.05.2021 21 Zlinsky kraj Alfa (B.1.1.7+E484K)
17.05.2021 21 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
17.05.2021 21 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
17.05.2021 21 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
18.05.2021 21 Ustecky kraj Delta (B.1.617.2)
18.05.2021 21 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
20.05.2021 21 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
20.05.2021 21 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
22.05.2021 21 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
24.05.2021 22 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
24.05.2021 22 cizinec bez udani adresy Delta (B.1.617.2)
24.05.2021 22 cizinec bez udani adresy Delta (B.1.617.2)
24.05.2021 22 Liberecky kraj Delta (B.1.617.2)
24.05.2021 22 Praha Delta (B.1.617.2)
25.05.2021 22 Vysocina Delta (B.1.617.2)
25.05.2021 22 Praha Beta B.1.351
25.05.2021 22 Moravskoslezsky kraj Beta B.1.351
25.05.2021 22 Moravskoslezsky kraj Beta B.1.351

NA 20-21 bez rozliseni (Alfa) B.1.1.7
Pfiloha 1:

Podminky pro zasilani vzorkt k sekvenaci a pfipadné i k diskriminaéni PCR:

Vzdy v pfipadé:

e Importu/rizikovy kontakt ¢i podezfeni na import

e Selhani vakcinace (14 dnli od prvni davky véetné aplikace druhé davky)

e Reinfekce (vice nez 90 dni od predchozi pozitivni PCR)
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Hospitalizace/Umrti osob mladsich 50 let
Nahlého amrti
Neobvyklych klinickych ptiznakd ¢i neobvyklych PCR

Ct pro sekvenaci: maximalné 30 ( v zavaznych pripadech az + 2 Ct)

Ct pro diskriminacni PCR — maximalné 34 ( v zavaznych pfipadech az + 2 Ct)

7 vz

Udaje na 7adance nebo kopie elektronické zadanky (bez prelepeného éarového kédu) doplnéné o ::

Cislo adanky — neprelepuijte ani €islo ani ¢arovy kéd elektronické zddanky

Datum odbéru

Identifikaéni Gdaje (jméno, pfijmeni, rodné ¢&islo, PSC)

Davod vysetteni (import/rizikovy kontakt), selhani vakcinace, reinfekce, hospitalizace, umrti,
divna PCR)

Hodnoty Ct v zasilajici laboratofi

V pripadé selhani vakcinace je nutno uvést tyto tidaje: (nebo je nutno zajistit jejich stazeni z ISIN)

Nazev a Sarze vakciny
Datum prvni, pfipadné druhé davky

Podminky uchovavani a transportu vzorku:

Primarni material, do 5 dnl od data odbéru pfi chladni¢kové teploté (+2 az + 8 °C)

Izolované RNA, do dvou dni od izolace pfi chladnickové teploté (+2 aZz + 8 °C)

V pfipadé zamrazZeni na — 20 °C pfijimame primarni materialy a izolované RNA do 1 mésice od
odbéru ¢iizolace.

V pfipadé zamraZeni na—60 °C a méné, prijimame primarni materialy a izolované RNA kdykoli.

Laboratofe mohou zasilat vzorky dle svého vybéru ¢i na zdkladé vyZzadani epidemiologa. V pfipadé

zasilani hromadnych zasilek prosime materidly a Zadanky srovnat, napf. do stojanku- Pfipzasilani je

tfeba zachovat podminky pro transport UN3373.




