Podrobna zprava ke dni 7. 3. 2022

SARS-Cov-2: epidemiologicka a mikrobiologicka situace v CR

NRL pro chfipku a nechtipkova respiraéni virova onemocnéni, oddéleni epidemiologie infekénich nemoci, oddéleni biostatistiky
Statni zdravotni ustav

Uvod:

NRL, oddéleni epidemiologie infekénich nemoci a oddéleni biostatistiky pravidelné analyzuji data a poskytuji
MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, které
se na Uzemi CR vyskytuji, poskytovat informace o novych potenciélnich i redlnych rizicich v souvislosti s ifenim a
evoluci viru SARS-CoV-2, poskytovat metodické pokyny vysetrujicim laboratofim a poskytovat dalsi kvalitativni i
kvantitativni informace s cilem pfripravit na datech zaloZzené poklady pro laboratorni Setfeni a adekvatni
nastaveni protiepidemickych opatieni v CR.
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Souhrn — epidemiologicka cast

V CR bylo za poslednich 14 dni (tj. od 21. 2. 2022 do 6. 3. 2022) zachyceno 121 133 pfipadd SARS-CoV-2 pozitivnich osob,
s dennim priimérem 8 652 pripad(, coZ predstavuje 14denni incidenci 1 131,9 na 100 000 obyvatel. Vyvoj poctu pripadu
v delSim ¢asovém horizontu zobrazuji grafy 1 a 2. Za uvedené obdobi bylo nahlaseno 4 424 hospitalizaci. Celkovy pocet
hospitalizaci ke konci sledovaného obdobi ¢ini 2 095 osob, z toho 216 osob s vaznym pribéhem.

Graf 3a zobrazuje 14denni prehled (tj. od 21. 2. 2022 do 6. 3. 2022) covid-19 hospitalizaci s ohledem na vykdzana ockovani
a graf 3b zobrazuje 14denni prehled za stejné casové obdobi u osob hospitalizovanych na jednotce intenzivni péce (JIP).

Covid-19 a tydenni prehled hospitalizaci a hospitalizaci na JIP s ohledem na vykazana ockovani a vékové skupiny je uveden
v grafech 4a a 4b (od 28. 2. 2022 do 6. 3. 2022).

U ockovani se hodnoti jako uplné zakladni o¢kovani osoby s vice nez 14 dni po 2. davce u dvoudavkové vavkciny nebo vice
nez 14 dni po jednodavkové vakcinaci. Zdrojem dat v grafech 3 a 4 jsou oteviené datové sady covid-19 v CR
(https://onemocneni-aktualne.mzcr.cz/api/v2/covid-19).

Prooc¢kovanost populace v CR proti covid-19 je nyni 64 % (Uplné zakladni o¢kovani). Zdroj: ECDC Vaccine Tracker
https://vaccinetracker.ecdc.europa.eu/public/extensions/COVID-19/vaccine-tracker.html#uptake-tab

Na grafech 5a a 5b je znazornéna 7denni incidence covid-19 v jednotlivych okresech. Na grafu 5a je aktualni situace, na
grafu 5b je pro porovnani zobrazen stav pred 7 dny.

Graf 6 zobrazuje pocet provedenych PCR test(i na covid-19 za 14denni obdobi (tj. od 21. 2. 2022 do 6. 3. 2022). Pozitivitu
PCR testd ze vSech provedenych PCR test(l na covid-19 zobrazuje graf 7.


https://onemocneni-aktualne.mzcr.cz/api/v2/covid-19
https://vaccinetracker.ecdc.europa.eu/public/extensions/COVID-19/vaccine-tracker.html#uptake-tab

Souhrn — mikrobiologicka cast

* V obdobi od 27. 2. do 6. 3. 2022 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 15 038 provedenych testd diskriminaéni

PCR ze 36 laboratofi. NizSi pocCet provedenych testl negativné ovliviiuje vypovédni hodnotu téchto testa. Proti
minulému obdobi se sniZil pocet testll o cca Ctvrtinu.

K 7. 3. 2022 bylo v CR celogenomové sekvenovano 32 002 SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkd, zdrojem jsou interni data

NRL a mezinarodni platforma GISAID. V této databazi je zverfejnéno celkem 1592 sekvenaci s datem odbéru vzorku
mezi 7. unorem a 7. breznem.
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Graf 1: Pocty pripadu covid-19 za poslednich 28 dni
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V CR bylo za uvedené obdobi zachyceno 387 094 pfipad(i SARS-CoV-2
pozitivnich osob. V prabéhu vikend(l dochazi k poklesu poctu
zjisténych novych pripadud covid-19.

Graf 2: Tydenni pocty pFipadi covid-19 od 30. 8. 2021 do
6. 3. 2022
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V CR bylo za uvedené obdobi zachyceno 1 949 237 p¥ipad SARS-CoV-2
pozitivnich osob. Na grafu 2 je zobrazen trend vyskytu poctu pfipadu
véetné podzimniho vrcholu a dalSiho narlstu pripadl covid-19
zaCatkem roku 2022.
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Graf 3a: Pocty pripadt covid-19 hospitalizovanych za
poslednich 14 dni dle stavu ockovani
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Podil neockovanych pacient( pfrijatych v uvedeném obdobi do
nemocnic je v priméru 46 %. V pribéhu vikendl dochazi k poklesu
poctu novych hospitalizaci osob s onemocnénim covid-19.

Graf 3b: Pocty pFipadla covid-19 hospitalizovanych na JIP za
poslednich 14 dni dle stavu ockovani
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Podil neockovanych pacientd na JIP v uvedeném obdobi je v
praméru 50 %.



Graf 4a: Covid-19 a tydenni prehled hospitalizaci s ohledem na Graf 4b: Covid-19 a tydenni prehled hospitalizaci na JIP s ohledem na
vykazana ockovani a vékové skupiny (od 28. 2. 2022 do 6. 3. 2022)  yykazana ockovani a vékové skupiny (od 28. 2. 2022 do 6. 3. 2022)
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V uvedeném obdobi jsou na oddéleni JIP nejCastéji hospitalizovani

V uvedeném obdobi jsou nejcastéji hospitalizovani starsi pacienti, star&i pacienti, nejvice ve véku 75-79 let a 70-74 let.

nejvice ve véku 75-79 let a 80-84 let.



7‘ videmiologie dence

SzZU
Graf 5a: 7denni incidence na 100 000 obyvatel covid-19 dle Graf 5b: 7denni incidence na 100 000 obyvatel covid-19 dle
okresti ke dni 6. 3. 2022 okresti ke dni 27. 2. 2022
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Nejvy3si 7denni incidence covid-19 je aktudlné hld$ena v okresech Nejvyssi 7denni incidence covid-19 v minulém tydnu byla hlasena v
Plzefi — mésto, Hradec Kralové a Jihlava. Incidence v jednotlivych okresech Plzen — meésto, Rokycany, Plzer — sever a Brno — mésto.
okresech vykazuje zlepSeni v porovnani s minulym tydnem.



Procento

Graf 6: Pocty provedenych testd na covid-19 za obdobi Graf 7: Pocty provedenych PCR testli na covid-19 a jejich
poslednich 14 dni pozitivita za obdobi poslednich 14 dni
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V éR by|0 Za pos|edn|'ch 14 dni provedeno celkem 563 805 testll na Pozitivita PCR testl ze vSech proveden\,/Ch PCR testd na covid-19 se v
covid-19, z toho 424 737 PCR a 139 068 antigennich testd. V prabéhu  uplynulych 14 dnech nemenila, byla v primeru 28,7 %. V prubehu

vikend@ dochazi k poklesu testovani. V porovnani s predchozim vikend(i dochazi k poklesu poctu testd.
reportem doslo k poklesu testovani i v pracovnich dnech.



Mikrobiologie — odborna doporuceni NRL

Diskriminacni PCR:

e Dle mimofadného opatfeni (MO) MZCR skonéila ode dne 31. 1. 2022 povinnost konfirmovat viechny p¥ipady SARS-CoV-2 diskrimina&ni
PCR.

* NRL doporucuje vysetrit diskriminacni PCR rizikové pacienty uréené k podani antivirotické |é¢by pro pfipad, Ze pacient je pozitivni nebo
onemocnél v disledku infekce variantou delta.

» Toto vysetreni by mél indikovat oSetfujici |ékar.

* Pro prvni orientaci je mozno vychazet pouze z negativity L452R, v tomto pripadé je tfeba pamatovat, Ze vzorky vykazujici vyssi Ct
hodnoty mohou byt ve stanovovani L452R falesné negativni.

e V pripadé indikace |écby monoklonalnimi protilatkami je nutné presnéjsi urCeni varianty omikron, nestaci jen vylouceni pozitivity
LA52R a E484K.

NRL doporucuje provadét vidy odbér z nasopharyngu i oropharyngu (nos i krk), v pripadé infekce variantou omikron se ukazuje odbér z
nosu (nosohltanu) jako nedostatecny. V pripadé pretrvavajicich potizi doporucujeme zopakovat test (napftiklad pred zahajenim 1éc¢by),
cast priznakovych pacientl mlze byt pozitivni az mezi druhym az ¢tvrtym dnem od nastupu priznak.

NRL doporucuje pfednostné posilat k sekvenaci vzorky ziskané od osob prchajicich z Ukrajiny. Doporuceni

vychazi z principu predbézné mikrobiologické opatrnosti.

NRL upozorniuje, Ze molekularné-biologicka surveillance stale probiha a je stale potfeba zasilat vzorky do
sekvenacnich center.



Mikrobiologie — odborna doporuceni NRL — sekvenace

South Bohemian Region
South Moravian Region
Hradec Kralove Region
Karlovy Vary Region
Liberec Region

PFi zadavani do GISAID je tfeba dodrzovat nasledujici pravidla: Moravian-Silesian Region

V poli, Location™ uvadet kraj takto: ) Olomouc Region

Pardubice Region
Prosim, uvadéjte pouze jedinou syntaxi, v€etné dodrzeni typu pisma. Pilsen Region

Central Bohemian Region

Ustecky Region

Vysocina Region

Zlin Region

Prague Region

Dle fylogenetické analyzy a analyzy v nextclade doporucuje NRL tyto WGS revidovat
na predchozi strané oznacené vzorky.

Do jména sekvence uvadét vidy akronym laboratore:

: GHC GHC
Napfriklad: BP Biopticka laborator
hCoV-19/Czech Republic/UMTM239717/2021 KNL Krajska nemocnice Liberec
hCoV-19/Czech Republic/€5Q0217/2021 FNP Fakultni nemocnice Plzen

FNHK Fakultni nemocnice Hradec Kralové
FNO Fakultni nemocnice Ostrava
csQ Fakultni nemocnice Brn]o0



WHO — vyjadreni k varianté BA.2 ze dne 22. 2. 2022

SARS-CoV-2 poradni skupina WHO (TAG-VE) vydava nasledna doporuceni k varianté BA.2:
1. Je stale tfeba ji vnimat jako VOC (variantu zajmu)
2. Je stdle klasifikovana jako subvarianta omikronu

Souhrn informaci

eV ramci VOC omikron rozliSujeme nyni nasledujici subvarianty, BA.1, BA.1.1 (obé jsou dle klasifikace nextstrain razeny do clade 21K) a
BA.2 (dle nextstrain fazena do clade 21L).

* Varianta BA.2 se postupné stava dominantni na celém svété. Globalni cirkulace vykazuje klesajici trend.

* BA.2 se liSi v zastoupeni nékterych aminokyselinovych zmén. Doplnéni NRL: toto umoznuje jeji rozliSeni v diskriminacnich PCR . Napt¥.
T547K nebo S373P mutace jsou pfitomny pouze v BA.1 a BA.1.1 a tyto mutace vyuZivaji soupravy firmy TibMolBiol a Kogeene
k odliSeni BA.2.

Klicové vlastnosti BA.2

* BA.2 vykazuje vétsi schopnost se Sifit v porovnani s BA.1 (BA.1.1).

* Neni zatim prokazdno, ze po infekci BA.1 nemUzZe dojit k reinfekci, i kdyZz pravdépodobnost reinfekce je minimalni.

* BA.2 vyvolava v experimentalnim modelu na laboratornich zvifatech (krecci) zavaznéjSi onemocnéni, ale v praxi tento nalez neni
doposud jednoznacné zdokumentovan.

* BA.2 je detekovatelna béznymi PCR.

Statement on Omicron sublineage BA.2 (who.int): https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2
11



https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2

o

V obdobi od 27. 2. do 6. 3. 2022 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 15 038 provedenych testu
diskriminacni PCR ze 36 laboratofi. Nizsi pocet provedenych testll negativné ovliviiuje vypovédni hodnotu
téchto testd. Proti minulému obdobi se snizil pocet testli o cca Etvrtinu.

Tabulka 1: Prehled zachycenych mutaci

Iﬂ_-m Celkem (vzorkl v sadé Procento v sadé Interpretace (pouze susp. varianta

A570D+ 14 4302
E484K+ 0 1626
L452R+ a delta specifické mutace 13 7 649

L452R- 7 636 7 649
(subvarianta omikronu)

0,00 %
0,00 %
0,16 %
99,83 %

48,91 %

alfa, delta + A570D

beta, gama, alfa E484K+, delta+
delta, delta+

omikron

Suspektni BA.2

Dle dat z diskriminacni PCR zcela dominuje varianta omikron. Varianta delta a jeji podvarianty byly tedy

témér vytlaceny variantou omikron, ktera je nakazlivejsi.

Narodni referencni laborator zaznamenala v tomto obdobi pozitivni suspekci BA.2 v 15 z 15 testl

diskriminacni PCR.

Dle aktudlné platného MO neni provadéni diskriminacnich PCR povinné. Vétsina souprav

neumoznuje rozliSeni mezi BA.1 a BA.2.

12



C.,

V rdmci surveillance poliovir(l v odpadnich vodach probéhlé v tydnu 28. 2. — 6. 3. 2022 (dle WHO doporuceni)
vysetfujeme ve spolupraci s NRL pro enteroviry vSechny vzorky i na pfitomnost SARS-CoV-2. Doposud byly u
vSech vzorkd diskriminaéni PCR negativni, proto nebylo mozno urcit dominujici variantu. V odpadnich vodach
v Usti nad Labem, Karlovych Varech, Plzni i Praze v rdmci této suriveillance se ndm poprvé podafilo provést i
diskriminacni PCR a ve vSech pripadech detekujeme dominantné variantu BA.2.

13



Vyhodnoceni dat z celogenomové sekvenace (WGS):

K 7. 3. 2022 bylo v CR celogenomové sekvenovano 32 002 SARS-CoV-2 pozitivnich vzork(, zdrojem jsou interni data
NRL a mezinarodni platforma GISAID. V této databazi je zverejnéno celkem 1592 sekvenaci s datem odbéru vzorku
mezi 7. Unorem a 7. breznem.

Dle celogenomové sekvenace v tomto ¢asovém obdobi prevazovala varianta omikron — (99,25 %). Varianta omikron
zahrnuje linie BA.1, BA.1.1, BA.2 a BA.3. Déle byly okrajové zastoupeny subvarianty delty. Celkovy prehled vSech
sekvenovanych variant ukazuje tabulka 2. Vyvoj podilu jednotlivych sekvenovanych variant zobrazuje graf 8.

Pozn.: data ze sekvenaci jsou k dispozici za cca 1-3 tydny od data odbéru.

14



Tabulka 2: Pfehled sekvenovanych variant s v CR za 7. 2. 2022 - 7. 3. 2022

lvarianta __ jcekem  Jpodil  |interpretace |
BA.1.1 623 39,13 % Omikron
BA.1 552 34,67 % Omikron
405 25,44 % Omikron
AY.127 1 0,06 % Delta+
AY.116 1 0,06 % Delta+
AY.4 1 0,06 % Delta+
AY.43 1 0,06 % Delta+
Nezarazeno 8 0,50 %
Celkem 1592 100

Dle dat ze sekvenaci tvofi velky podil varianta omikron (BA.1, BA.1.1, BA.2), dohromady 99,25 %.
Pouze okrajove se vyskytuji subvarianty delty, pripadné dalsi varianty.

15
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Podil varianty na celku

0.8 1

0.6

0.4

0.2 1

0.0

Graf 8: Pfehled vyznamnych sekvenovanych variant v CR jako podil z celku
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Graf 9: Vékova struktura ve vztahu
k sekvenovanym vzorkim

V mésicich lednu az kvétnu dominantni vékova
skupina 40 — 49 let byla od Cervna nahrazena
dominujici skupinou 20 — 29 let, pricemz od
srpna 2021 pozorujeme ndrGst i mladsSich
vekovych skupin, predevsim 10 — 19 let. V fijnu
a prosinci jsou ve vékovych skupinach
sekvenovanych opét vice zastoupeny skupiny
30 — 39 a 40 — 49 let. V listopadu pak
zaznamendvdme narGst mezi  nejvyssimi
vekovymi skupinami. S nastupem omikronu
pozorujeme narlst sekvenovanych ve vékové
kategorii 20 — 29 let, 30 — 39 let a 40 — 49 let.
Tento jev neodpovida vékové distribuci v
pripadé sledovani pozitivity PCR testd, ale je
definice vzorkl urcenych k sekvenaci a tedy
algoritmu UZIS pouZitého k vyhodnoceni.
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Graf 10: Sledované mutace SARS-CoV-2 z jako podil z celku
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C.,

e Sgen: 9-bp insertion: chyba v, consensus calling software” vedla k misinterpretaci nukleotidu G
v tomto useku — oznaceno Sipkami. Horni sekvence je priklad Spatného vyhodnoceni, dolni
sekvence je spravna. NRL bude sekvence opravovat. Oprava nepovede ke zmeéné varianty.

WRONG 22151 AAGCACACGCCTATTATAGTGCGTGGAGCCAGAA-ATCTCCCTCAGGGTT 22199

CORRECTED 22151 AAGCACACGCCTATTATAGTGCGTG —AGCCAGAAg\TCTCCCTCAGGGTT 22199

* N gen: 9-bp delece: chyba v , consensus calling software” vedla k vyvhodnoceni delece jako 8-bp
namisto 9-bp E31-S33 delece Horni sekvence je priklad spatného vyhodnoceni, dolni sekvence je
spravna. NRL bude sekvence opravovat. Oprava nepovede ke zmeéné varianty.

WRONG 28300 GTTTGGTGGACCCTCAGATTCAACTGGCAGTAACCAGAATGGGTGGGGCG 28349

LECTELEEEEL R T E e e e e e e e e e e e e e e e e e e P
CORRECTED 28300 GTTTGGTGGACCCTCAGATTCAACTGGCAGTAACCAGAATGG-TGGGGCG 28348
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Haplotypova analyza ukazuje vyvoj a ploSné rozsireni
dominujicich variant na Gzemi CR.

Velikost uzl( — dle poctu vzorkl s identickou sekvenci.
Spojnice naznacuji pravdépodobné pribuzenské vztahy,
pocet kratkych kolmych usecek odpovida poctu mutacnich
udalosti.

Sekvence v horni ¢asti grafu ndlezi k varianté omikron
(B.1.1.529).

Autor: doc. Mgr. Vladimir Hampl Ph.D., Biocev

Zdroj: virus.img.cas.cz
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* Projekt COVd ukazuje linie viru SARS-CoV-2 v prehledném grafu:
https://virus.img.cas.cz/lineages

e Testovani antigennich testd na covid-19
Antigenni COVID testy — Vysoka Skola ekonomicka v Praze (vse.cz)

e Seznam testd SUKL
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19

e Studie — 5 dni karantény nemusi stacit — vysoka mira pozitivity antigennich test( po 5ti dnech
karantény
https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2022.02.01.22269931v1
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* Epidemiologicka situace se v soucasnosti z hlediska poctu novych pripadl zlepsuje, pocet hospitalizovanych se snizil v
porovnani s minulym tydnem. Incidence v jednotlivych okresech vykazuje zlepseni.

e Varianta omikron se pfendasi s vy3si U¢innosti a dle dat v CR zadala prevazovat nad 50 % pfipad(i od 9. 1. 2022. Nyni se jeji
podil pohybuje na Urovni 99,8 %. Data z laboratofi jsou priibézné doplfiovana a podil varianty omikron se tak mlze zpétné
zmenit.

e Varianta BA.2 vykazuje setrvaly narlst, v ramci sekvenacnich dat je nyni zastoupena z 25,44 %.

* Trvale klesda pocet pozitivné zachycenych pripadd, ale podil PCR pozitivnich vysetreni je stale vysoky, a to jak v pfipadé
diagnostickych PCR, tak u preventivné indikovanych PCR (data MZCR).

e NRL upozornuje, Zze molekularné-biologicka surveillance stale probiha a je stale potreba zasilat vzorky do sekvenacnich
center.
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