Podrobna zprava ke dni 6. 6. 2022
SARS-Cov-2: mikrobiologicka situace v CR

NRL pro chfipku a nechtipkova respiraéni virova onemocnéni

Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je
monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, které se na Uzemi CR vyskytuji, poskytovat informace o novych
potencialnich i realnych rizicich v souvislosti s Sifenim a evoluci viru SARS-CoV-2, poskytovat metodické pokyny
vySetrujicim laboratorim a poskytovat dalsi kvalitativni i kvantitativni informace.
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Souhrn

e \V obdobi od 29. 5. do 5. 6. 2022 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 178 hlasenych test( diskriminacni PCR

ze 16 laboratori.

e K 6. 6.2022 bylo v CR celogenomové sekvenovano 42 802 SARS-CoV-2 pozitivnich vzork(, zdrojem jsou interni data
NRL a mezinarodni platforma GISAID. V této databazi je zverfejnéno celkem 366 sekvenaci s datem odbéru vzorku mezi
6. kvétnem a 6. Cervnem.
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V obdobi od 29. 5. do 5. 6. 2022 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 178 hlasenych testd diskriminacni PCR ze 16
laboratofi.

Tabulka 1: Pfehled zachycenych mutaci (plovouci datovy interval za poslednich 8 dni z UZIS):

mm Celkem (vzorku v sadg) Interpretace (pouze susp. varianta)
A570D+ 0,00 % alfa, delta + A570D

E484K+ 1 31 3,23 % beta, gama, alfa E484K+, delta+
LA52R+ a delta specifické 12 142 8,45 % delta, delta+, BA.4/BA.5 a nékteré
mutace dalSi subvarianty omikronu (napf.
BA.1.19)
130 142 92,55 % Omikron (BA.1/BA.2)

Dle dat z diskriminaéni PCR zcela dominuje varianta omikron.



Vyhodnoceni dat z celogenomové sekvenace (WGS):

K 6. 6.2022 bylo v CR celogenomové sekvenovano 42 802 SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkd, zdrojem jsou interni
data NRL a mezinarodni platforma GISAID. V této databazi je zverejnéno celkem 366 sekvenaci s datem odbéru
vzorku mezi 6. kvétnem a 6. Cervhem.

Dle celogenomové sekvenace v tomto ¢asovém obdobi prevazovala varianta omikron. Celkovy prehled vSech
sekvenovanych variant ukazuje tabulka 2. Vyvoj podilu jednotlivych sekvenovanych variant zobrazuje graf 8.
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Tabulka 2: Pfehled sekvenovanych variant v CR za 6. 5. 2022 — 6. 6. 2022
Varianta celkem podil Dle WHO
BA.2.9 174 47,54 % omikron
BA.2 156 42,62 % omikron
BA.2.3 9 2,46 % omikron
BA.5 7 1,91 % omikron
BA.2.18 6 1,64 % omikron
BA.2.25.1 2 0,55 % omikron
BA.2.3.2 2 0,55 % omikron
BA.2.12 2 0,55 % omikron
BA.2.1 2 0,55 % omikron
BA.4 2 0,55 % omikron
BA.2.12.1 2 0,55 % omikron
BA.2.5 1 0,27 % omikron
BA.2.13 1 0,27 % omikron
Celkem 366 100 %

Dle dat ze sekvenaci zcela pfevazuje varianta omikron.
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Graf 1: Pfehled vyznamnych sekvenovanych variant v CR jako podil z celku
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Graf zobrazuje st¥idani variant SARS-CoV-2 v CR.
Variantu B.1.258 (zelena) vystfidala na prelomu
let 20/21 varianta alfa (modra), dale v ¢ervenci
nastupuje varianta delta a jeji subvarianty. Na
prelomu let 21/22 se objevuje varianta omikron
a jeji subvarianty. Tyrkysova linie predstavuje
nardst zastoupeni varianty BA.2.9. PreruSovana
¢ara zobrazuje celkovy pocet sekvenaci v CR.
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Graf 2: Vékova struktura ve vztahu
k sekvenovanym vzorkiim

V mésicich lednu az kvétnu dominantni vékova
skupina 40 — 49 let byla od c¢ervna nahrazena
dominuijici skupinou 20 — 29 let, pricemz od
srpna 2021 pozorujeme ndrlst i mladSich
veékovych skupin, pfedevsim 10 — 19 let. V fijnu
a prosinci jsou ve vékovych skupinach
sekvenovanych opét vice zastoupeny skupiny
30 — 39 a 40 — 49 let. V listopadu pak
zaznamendvame narlst mezi  nejvysSimi
vekovymi skupinami. S nastupem omikronu
pozorujeme ndrust sekvenovanych ve vékové
kategorii 20 — 29 let, 30 — 39 let a 40 — 49 let.

V breznu i dubnu pak dochdzi k nardstu v
kategorii 70+ let. Tento jev neodpovida vékové
distribuci v pripadé sledovani pozitivity PCR
testd, ale je podle definice vzork( uréenych k
sekvenaci a tedy algoritmu UZIS pouZitého k
vyhodnoceni.
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Sublinie omikronu BA.4 a BA.5

Tyto sublinie byly reklasifikovany z VOI (varianty zajmu) na VOC (varianty hodné obav). Tato reklasifikace souvisi s
recentnim vzestupem pripad( v Portugalsku. Ukazuje se, Ze za nadristem pripadl je i mechanismus imunitniho uniku
(escape) u téchto subvariant.

Zdroj:
https://www.ecdc.europa.eu/en/news-events/epidemiological-update-sars-cov-2-omicron-sub-lineages-ba4-and-ba5

V CR v sou&asnosti evidujeme pouze 2 zachyty BA.4. Zaroven evidujeme 8 zachytl BA.5 (od po&atku roku 2022). Obé linie
se vyznacuji pritomnosti substituce L452R, jsou tedy detekovatelné dostupnymi PCR diskriminaénimi soupravami.
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https://www.ecdc.europa.eu/en/news-events/epidemiological-update-sars-cov-2-omicron-sub-lineages-ba4-and-ba5
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Portugal

Indicator summary Cases, deaths and testing Hospital and ICU waccine uptake LTCF surveillance Response measures Subnational cases

Portugal: epidemiclogical indicators, vaccination uptake by age group and weekly variant distribution

Data completeness

14-day case rate Weekly test Weelkly tests 14-day case rate Hospital Hospital Icu Icu 14-day death rate
per 100k positivity (%) per 100k per 100k (65+ years) admissions per 100k occupancy per 100k admissions per 100k occupancy per 100k per million
20000 4 24
504 30007 5 &0
6000 2500 . -
y 5000 4
5 404 15000
i 20004 0 i 40
28 o0 304
R 10000 4 15001 w
El 204 10 4
2 o e ¢ =
—/\) 104 sa01 1 500 5 "
04 0 o 0 ]
o o kil e R L g i "i."'i). R nl w0 G q.fl,q.fl, s o D o o A b D oA b de gk TR R R L A L 4
PR ey »mwr\@ il ey ‘53‘_,@‘9‘"5@“ FoP O e I o ¥ 6&\3@3 o &@15»0@@«9« & -@,,99.\ @‘@9,@?« R e ] REMCA M e
Cumulative uptake of Cumulative uptake of Cumulative uptake of Variant of concern Omicron sublineage
at least one vaccine dose the primary course a booster/additional dose distributions distributions
1004 100
Allsyr S
a =
g s
s o gﬁ 754 75
kil c §
o 807 83
@ =
e 82 &by Ell
g et e
g o5
k] iy E g 51 E
g 53
Tatal pepulation §
04 0
R A A & LN T S o 4 + L T L 3 - A R G
o o A g @ N & B
Cumulative vassinaton ustake (51 | [ERRER ST [ eostre ez over
50 75 100 | BEN R | ES-

| S

ECDG Figure produced 2 June 2022

Pl Ceher BAG

Saurse: ECOC database compled from public onine sources; Hospital oscuzansy, ICU cosupancy;
TESSy COVID-19: 14-day case notifcation rabs, Test paeitivity (%), Tagts, 14-day case rats, mpmlmmlssnns 14-day death rate, Verants, Omcron sublineages, Wactination uptaks

https://covid19-country-overviews.ecdc.europa.eu/countries/Portugal.html| o



https://covid19-country-overviews.ecdc.europa.eu/countries/Portugal.html

C.,

* Projekt COVd ukazuje linie viru SARS-CoV-2 v prehledném grafu:
https://virus.img.cas.cz/lineages

e Testovani antigennich testd na covid-19
Antigenni COVID testy — Vysoka skola ekonomicka v Praze (vse.cz)

e Seznam testd SUKL
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19

Dalsi zdroje:

e Tracking SARS-CoV-2 Variants

e COVID-19 new variants: Knowledge gaps and research

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public
health

e Considerations for implementing and adjusting public health and social measures in the context of
CovID-19

e VIEW-hub: repository for the most relevant and recent vaccine data

e WHO Statement on Omicron sublineage BA.2
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https://virus.img.cas.cz/lineages
https://covidtesty.vse.cz/#hodnoceni-testu
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19
https://www.who.int/en/activities/tracking-sars-cov-2-variants/
https://www.who.int/publications/m/item/covid-19-new-variants-knowledge-gaps-and-research
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://view-hub.org/
https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2

e V CR zaznamenavame prvni pfipady detekce varianty BA.5. Zda bude mit vliv na $ifeni viru, nebo na pozitivity je zatim
nepredikovatelné.

e NRL upozornuje, Zze molekularné-biologicka surveillance stale probiha a je stale potreba zasilat pozitivni vzorky do
sekvenacnich center.

e Varianty BA.4 a BA.5 lze detekovat diskriminacni PCR, v soufasné situaci Ize konstatovat, ze pozitivni zachyt L452R
znamena detekci téchto variant.
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