Zprava NRL ke dni 28. 11. 2022

szU SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni

Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je
monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, chfipky a pfipadné daldich respiraénich vird, které se na Uzemi CR
vyskytuji, poskytovat informace o novych potencialnich i redlnych rizicich v souvislosti s Sifenim a evoluci
viru SARS-CoV-2, poskytovat metodické pokyny vySetfujicim laboratofim a poskytovat dalsi kvalitativni i
kvantitativni informace.
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V obdobi od 20. 11. do 28. 11. 2022 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 118 hlasenych testU
diskriminacni PCR z 11 laboratofi. Pfehled zachycenych mutaci dle diskriminacnich PCR za poslednich 8
dni ukazuje tabulka 1. V soucasnosti sledované mutace ve spike jiz slouzi pouze k utvrzeni o cirkulaci
omikronu. Pro sledovani mutaci zajmu by bylo treba zaradit mutace na pozicich 346, 446, 486 a na
pozici 452 umoznit sledovani vice bodovych zmén. Je pravdépodobné, ze ¢ast vzorkd negativnich na
L452R nese na této pozici mutaci urcujici jinou aminokyselinu a spada tak napr. pod skupinu
cirkulujicich variant BQ.x.

Tabulka 1: Prehled zachycenych mutaci Tabulka 2: Prehled laboratofi vysetrujicich mutace
Laborator Pocet

Varianta Pocet FN Kralovské Vinohrady 1

BA.1/BA.2 31 Laboratore Agel a.s. Novy jicin 2 7

BA.4/BA.5 39 LMG Nemocnice Jihlava p.o. 3

Nevalidni/neprovedeno 5 Nemocnice Na Bulovce 13

Omikron 43 Oblastni nemocnice Trutnov a.s. 1

Celkovy soucet 118 Pardubicka krajska nemocnice a.s. odd. mikrobiologie 35

Poliklinika AGEL, Dopravni zdravotnictvi a.s., Plzen 12

SPEA Olomoucg, s.r.o. 2

ULD OKB Fakultni nemocnice Ostrava 26

Zdravotni Ustav se sidlem v Ostravé 15

Zdravotni Ustav se sidlem v Usti nad Labem 3

Celkovy soucet 118



K 28. 11. 2022 bylo v CR celogenomové sekvenovano 55 268 SARS-CoV-2  Tabulka 3: Piehled sekvenovanych variant v €R sledované obdobi
pozitivnich vzork(, zdrojem jsou interni data NRL a mezinarodni platforma

) e T ] . Varianta Pocet Podil
GISAID. V této databazi je zverejnéno celkem 98 sekvenaci s datem odbéru BA.5.2 18 18,4%
vzorku mezi 27. fijnem a 27. listopadem Dle celogenomové sekvenace v tomto BF.7 18 18,4%
casovém obdobi pfevazovala varianta omikronu BA.5.2 (36 sekvenci, 37 %) a z ni gﬁf‘f'l 190 190'22;’
odvozené varianty, BE, BF, BQ. Ve sledovaném obdobi je pozorovan narust BA5.1 6 6.1%
monitorovanych variant BQ.1, BQ1.1, obecné BQ.1.x. a BQ.1.2Celkovy prehled BA.5.2.20 4 4,1%
viech sekvenovanych variant je uveden v tabulce 3. Tabulka 4 zohledruje :F-71-3 g zifﬁ
souhrnny prehled sekvenaci za sledované obdobi. Vyvoj podilu jednotlivych 38'11 = 3'10/:
sekvenovanych variant od 1. 5. 2022 zobrazuje graf 1. BA.2 2 2,0%
BA.5 2 2,0%
Tabulka 4: Souhrnny prehled sekvenovanych variant za sledované obdobi BA.5.1.10 2 2,0%
BA.5.1.23 2 2,0%
BA.5.1.5 2 2,0%
Varianta - Pocet Podil BF.5 2 2,0%
BA.5.2.x 36 36,7% BN.1.3 2 2,0%
BE.7.x 21 21.4% BA.2.3.20 1 1,0%
’ BA.5.2.22 1 1,0%
0, ’

Ei =5 it BA.5.2.26 1 1,0%
BF.14 9 9,2% BA.5.2.27 1 1,0%
BQ.1.x 9 9,2% BA.5.2.34 1 1,0%
BA.2.x 3 3,1% BA.5.9 1 1,0%
BF.5 2 2,0% BE.1.1 1 1,0%
BN.1.3 2 2 0% BQ.1.1.1 1 1,0%
’ . BQ.1.1.5 1 1,0%
BA.5.9 1 1,0% Celkovy pocet 98 BQ.1.18 1 1,0%

BE.1.1 1 1,0%

3
Pro vypocet pouzit algoritmus Pangolin v 4.1.3.: https://pangolin.cog-uk.io/



https://pangolin.cog-uk.io/
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q/;z" : Prenled globalni o buce subvariant c 0

Estimated variant proportion, 2022-11-25
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#/’ - Chripka — situace v Evrope, 46. KT

SZ

Malta, Kazachstan, Némecko a Skotsko hlasi celoploSné Sireni viru chripky.

Procento vSech vzorkd sentinelové primarni péce od pacientl s priznaky ILI nebo ARI, ktefi byli pozitivné testovani na virus chripky, z(stava
na 12 %, coz je nad epidemickym prahem stanovenym pro zemé EU/EEA na 10 %.

Deset zemi hlasi detekci nad 10% v sentinelové surveillanci (Kazachstan (100 %), Portugalsko (61 %), Némecko (29 %), Kyrgyzstan (25 %),
Recko (21 %), Nizozemsko (12 %), Spanélsko (12 %), Izrael (12 %), Skotsko (11%) a Francie (11%)). Ve viech pfipadech cirkuluje dominantné
subtyp A/H3.

Za 46. KT bylo v rdmci sentinelového vysetreni pacientl s priznaky ARI/ILI testovano 2 777 vzork(, z nichZ 331 vzork( bylo pozitivnich na
chripku (306 chripka typu A a 25 jako chripka typu B). V 264 subytpizovanych vzorcich viru chiipky A dominuje virus chfipky A/H3 (85%) a
virus A(H1)pdmO09 (15%). Z chripky B byly subtypovany 3 viry, z nich vSechny byly B/Victoria.

Kvalitativni indikatory

Intenzita: z 39 zemi hlasi 18 aktivitu chfipky na ,baseline” uUrovni, 18 zemi hlasi nizkou intenzitu, 1 zemé hlasi stfednou intenzitu
(Rumunsko) a 2 zemé hlasi vysokou intenzitu (Malta, Kazachstan).

Zemeépisné rozsireni: z 39 zemi hlasi 8 zemi nulovou aktivitu, 19 zemi hlasi sporadicky vyskyt, 3 zemé hlasi lokalni Sifeni, 7 zemé hlasi
regionalni Sireni (Albanie, Finsko, Francie, Kazachstan, Moldavsko, Ruska Federace, Ukrajina) a 2 zemé hldsi celoplosné rozsiteni (Némecko,
Skotsko).



#/’ Chtipka — situace v CR za 47. KT

SZU

V ramci non-sentinelové surveillance bylo za 47. KT ve spolupracujicich laboratofich vysetfeno 290 vzorkl, v 7 materialech
byl detekovan virus chripky chfipka A/H3, v 14 materialech chfipka typu A bez dalsSi subtypizace, dale evidujeme 50 zachytu
RSV, ve 33 vzorcich byly prokazany rhinoviry, v 10 vzorcich virus parainfluenzy, v 2 pripadech enteroviry, v 7 pfipadech lidsky
adenovirus, v 2 pripadech byl detekovan sezonni koronavirus, v 1 pripadé bocavirus. a dale byly v 4 pfipadech nahlasené
detekce smiSené infekce.

Do NRL bylo zaslano v ramci sentinelové surveillance ve 47. tydny 30 vzorkd, z nichz ve 16 pfipadech byly detekovany
lidské rhinoviry, v 4 byly detekovany parainfluenza viry, v 1 vzorku byl detekovan adenovirus, v 6 vzorcich byl detekovan
RSV, ve dvou vzorcich jsme prokazali pfitomnost viru A/H3N2, SARS-CoV-1 byl detekovan ve 3 pripadech z toho ve dvou
pripadech ve smisené infekci s rhinoviry. Jedenkrat byla detekovana smisena infekce rhinoviry a parechoviry.

V non sentinelové surveillanci stdle dominuje RSV, postupné pribyva detekci chiipky A/H3. V sentinelové surveillanci
cirkuluji dominantné rhinoviry, evidujeme mirny narust detekci chfipky A/H3.



SZU

#/’ Charakterizace cirkulujicich kmenu chripky — 46. KT

H1N1pdm?2009:

74 A/HIN1pdm, které byly sekvenovany patii do klady 6B.1A.5a.2, do stejné genetické skupiny patfi i vakcindlni
kmeny (A/Victoria/2570/2019 (H1N1)pdmO09-like virus urceny pro vyrobu vakciny na vajickach, nebo
A/Wisconsin/588/2019 (H1N1)pdmO09-like virus uréeny pro vyrobu vakciny na bunécnych kulturach).

H3N2:

* 96 izolatl chiipky A/H3N2, které byly sekvenovany patfi do klady 3C.2alb.2a.2, do stejné genetické skupiny patfi i
vakcindlni kmeny ( A/Darwin/9/2021 (H3N2) uréeny pro vyrobu vakciny na vajickdch nebo A/Darwin/6/2021 (H3N2)
urceny pro vyrobu vakciny na bunécénych kulturach).

B/Victoria
» 16 izolata chripky B/Victoria, které byly sekvenovany patfi do klady V1A.3a.2, do stejné genetické skupiny patfi i
vakcinalni kmen B/Austria/1359417/2021 uréeny pro vyrobu vakciny na vajickach i bunécnych kulturach

 Zadny izolat viru chfipky B zatim nespadal do skupiny B/Yamagata.

Zdroj: Fle News Europe, 46 CW



¢, Porovnani v poctu hospitalizovanych na JIP ve Velké Britanii
/‘z" v souvislosti s diagnézami covid-19 a chripka

Poprvé od roku 2020 bylo na jednotky intenzivni péce ve Velké Britanii prijato vice osob s chripkou nezZ s c-19.

Figure 41: Weekly overall ICU or HDU admission rates of new COVID-19 and

influenza positive cases per 100,000 population reported through SARI Watch,
England
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Zdroj: UK Health Security Agency: Weekly national Influenza and COVID-19 surveillance report Week 47 report (up to week 46 data)
24 November 2022



SARS-CoV-25
NRL upozoriiuje, ze molekuldarné-biologicka surveillance stale probiha, pozitivni vzorky by mély byt zasilany pouze do NRL.

e Situace se od minulého praktiky nezménila, pozorujeme mirny nardst zastoupeni variant BQ.1x..

Chripka a RSV

e\/zhledem k pocinajici epidemii chfipky a vyssi incidenci RSV u hospitalizovanych déti v Evropé je treba zasilat do NRL vzorky,
které byly uréeny jako chripka A nebo chripka B, nebo RSV k subtypizaci a sekvenaci, rovnéz subtypované vzorky prosime
zasilejte do NRL. IdedIné izolovanou RNA i plivodni materidl.

e Aktudlné hldagend nemocnost ARI v CR zatim odpovidd nemocnosti obvyklé pro toto roéni obdobi.

e Aktudlni zhruba 20%ni narlst ARI je z velké miry kompenzaénim za statni svatek v minulém tydnu. U nemocnosti ILI se
sporadické pripady chripky zatim také jesté "nepropisuji" do dat. Pro predikce jsou nyni mnohem dulezitéjsi virologicka data,
nebot zde jiz jsou viditelné urcité odliSnosti oproti béZznému sezonnimu trendu. | to, Ze v ramci Evropy jsme druhy tyden nad
10 % pozitivity sveédci o tom, Ze aktivita chripky je zvySena a mirné vyssSim nez je vtomto obdobi bézné.

e Ve virologickych datech Evropskych pozorujeme jasny stoupajici trend detekci viru ch¥ipky A/H3, i na malych &islech CR je v
ramci virologickénon sentinelové i sentinelové surveillance jasné patrny stoupajici trend detekci chripky typu A s prevazujicim
podilem A/H3N2. Soucasna vakcina se dobte shoduje s izolaty viru charakterizovanymi sekvenacné, a to pro vsechny
cirkulujici varianty viru, A/H3N2, A/H1N1pdm a B/Victoria.

RNDr. Helena Jifincovd, Timotej Stri, MSc., Mudr. Jan Kyné&l, PhD. 11



C.,

* Projekt COVd ukazuje linie viru SARS-CoV-2 v prehledném grafu:
https://virus.img.cas.cz/lineages

e Testovani antigennich testd na covid-19
Antigenni COVID testy — Vysoka Skola ekonomicka v Praze (vse.cz)

e Seznam testd SUKL
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19

Dalsi zdroje:

e Tracking SARS-CoV-2 Variants

e COVID-19 new variants: Knowledge gaps and research

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public health

e Considerations for implementing and adjusting public health and social measures in the context of COVID-19

e VIEW-hub: repository for the most relevant and recent vaccine data
e WHO Statement on Omicron sublineage BA.2
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https://virus.img.cas.cz/lineages
https://covidtesty.vse.cz/#hodnoceni-testu
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19
https://www.who.int/en/activities/tracking-sars-cov-2-variants/
https://www.who.int/publications/m/item/covid-19-new-variants-knowledge-gaps-and-research
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://view-hub.org/
https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2

