Zprava NRL ke dni 05. 12. 2022 verze ke dni 6. 12. 2022
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni

SZU

Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je
monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, chfipky a pfipadné daldich respiraénich vird, které se na Uzemi CR
vyskytuji, poskytovat informace o novych potencialnich i redlnych rizicich v souvislosti s Sifenim a evoluci
viru SARS-CoV-2, poskytovat metodické pokyny vySetfujicim laboratofim a poskytovat dalsi kvalitativni i
kvantitativni informace.
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* V obdobiod 27.11.do 05.12. 2022 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 160 hlasenych testu
diskriminacni PCR z 10 laboratori.

* Prehled zachycenych mutaci dle diskriminacnich PCR za poslednich 8 dni ukazuje tabulka 1.

* V soucasnosti sledované mutace ve spike jiz slouzi pouze k utvrzeni o cirkulaci omikronu.

Tabulka 1: Prehled zachycenych mutaci Tabulka 2: Prehled laboratofi vysetrujicich mutace

: . Laborator Pocet
el gt ECC Laboratore Agel a.s. Novy ji€in 2 11
BA.1/BA.2 2 LMG Nemocnice Jihlava p.o. 5
BA.4/BA.5 48 :

— Nemocnice Na Bulovce 19
Nev.alldm/neprovedeno LS Oblastni nemocnice Trutnov a.s. 1
Om|kro,n - o Pardubicka krajska nemocnice a.s. odd. mikrobiologie 21
Celon o Lo Poliklinika AGEL, Dopravni zdravotnictvi a.s., Plzen 10

SPEA Olomoucg, s.r.o. 6
ULD OKB Fakultni nemocnice Ostrava 53
Ustfedni vojenska nemocnice 1
Zdravotni Ustav se sidlem v Ostravé 33

Celkovy soucet 160 ,



K 5. 12. 2022 bylo v CR celogenomové sekvenovano 55 366 SARS-CoV-2
pozitivnich vzorkl, zdrojem jsou interni data NRL a mezindrodni platforma
GISAID. V této databazi je zverejnéno celkem 23 sekvenaci s datem odbéru

Tabulka 3: Pfehled sekvenovanych variant v CR sledované obdobi

vzorku mezi 4. listopadem a 4. prosincem. Varianta Pocet Podil
. v , ;v . BA.2 1 4.35%
Dle celogenomové sekvenace v tomto ¢asovém obdobi prevazovala varianta
. v v rd . é o
omikronu BA.5.2 (5 sekvenci, 22 %) a z ni odvozené varianty BF (11 sekvenci, BA.5 1 4.35%
48 %) , BQ. BA.5.1.23 1 4.35%
.y v , . . .5. 21.749
Celkovy prehled vsech sekvenovanych variant je uveden v tabulce 3. BA.5.2 > e
Tabulka 4 zohledfiuje souhrnny pfehled sekvenaci za sledované obdobi. BA.5.2.1 2 8.70%
BF.14 4 17.39%
Tabulka 4: hrnny pirehl k ych variant led 2 obdobi
abulka 4: Souhrnny pfehled sekvenovanych variant za sledované obdobi BE.S 1 4.35%
. . 3 BF.7 4 17.39%
Varianta - Pocet Podil
BA.5.2.x 5 21.7% BF.7.3 1 4.35%
BF.7.x 6 26.1% BF.7.6 1 4.35%
o,
BA.5.1.x 1 4.3% BQ.1.1 1 4.35%
BF.14 4 17.4%
BQ.1.x 1 4.3% BR.1.2 1 4.35%
BA.2.x 1 4.3%
BF.5 1 4.3%
Ostatni 4 17.4%

Celkovy pocet 23

3
Pro vypocet pouzit algoritmus Pangolin v 4.1.3.: https://pangolin.cog-uk.io/



https://pangolin.cog-uk.io/

SZU

#/’ Chripka — situace v Evrope, 47. KT

* Némecko, Kazachstan, Kyrgyzstan, Malta, Portugalsko, Rumunsko, Ruska Federace, Turecko a Skotsko hlasi celoplosné sSireni minimalné

stredni intenzity viru chfipky.

* Procento vSech vzorkl sentinelové primarni péce od pacientl s priznaky ILI nebo ARI, ktefi byli pozitivné testovani na virus chripky, se
zvySilo na 14 % ze 13 % v predchozim tydnu, coZz je nad epidemickym prahem stanovenym na 10 % (epidemicky prah chripky je
v evropskych statech nastaven na 10% pozitivitu sentinelovych vzork).

* Jedendct zemi hlasi detekci nad 10 % v sentinelové surveillanci: Italie (52 %), Portugalsko (44 %), Kyrgyzstan (42 %), Némecko (36 %),
Uzbekistan (21 %), Francie (20 %), Kazachstan (16 %), Moldavska republika (15 %), Spanélsko (13 %), Lucembursko (12 %) a Izrael (12 %).

* Za47. KT bylo v rdmci sentinelového vysetfeni pacient( s pfiznaky ARI/ILI testovano 3 563 vzorkd, z nichz 512 vzorkU bylo pozitivnich na
chripku (471 chtipka typu A, 41 chtipka typu B). V 388 subtypizovanych vzorcich viru chfipky A dominuje virus chfipky A/H3 (88 %) a virus
A(H1)pdmO09 (12 %). Ve vétsiné evropskych zemi doslo v souvislosti se zavedenim multiplex PCR pro SARS-CoV-2, Infl A + Infl B a RSV (A+B
bez rozliseni) k poklesu subtypovanych vzorku. VSechny 4 subtypizované izolaty chtipky B byly uréeny jako B/Victoria; vétSina déti v Evropé
je hospitalizovana v dlsledku infekce virem chfipky B.

Kvalitativni indikatory

* Intenzita: ze 40 zemi hlasi 13 aktivitu chripky na ,baseline” uUrovni, 22 zemi hlasi nizkou intenzitu, 3 zemé hlasi stfrednou intenzitu
(Némecko, Kyrgyzstan, Rumunsko) a 2 zemé hldsi vysokou intenzitu (Malta, Rusko).

e Zemeépisné rozsireni: ze 41 zemi hlasi 6 zemi nulovou aktivitu, 18 zemi hlasi sporadicky vyskyt, 2 zemé hlasi lokalni Sifeni, 9 zemi hlasi
regionalni $ifeni (Albanie, Rakousko, Finsko, Francie, Kyrgyzstan, Moldavsko, Norsko, Svédsko, Ukrajina) a 6 zemi hlasi celoploné rozdifeni
(Némecko, Kazachstan, Portugalsko, Ruska Federace, Turecko, Skotsko).



q/;zu Geneticka charakterizace cirkulujicich kmenu chripky —47. KT

H1IN1pdm2009:
119 A/HIN1pdm, které byly sekvenovany, patfi do klady 6B.1A.5a.2

H3N2:
* 125izolatd chripky A/H3N2, které byly sekvenovény, patti do klady 3C.2alb.2a.2

B/Victoria
» 18izolatd chripky B/Victoria, které byly sekvenovany patfi do klady V1A.3a.2

Poznamka: Ve vétsiné evropskych zemi doslo v souvislosti se zavedenim multiplex PCR pro SARS-CoV-2, Infl A + Infl B a
RSV (A+B bez rozliseni) k poklesu subtypovanych vzorku.

Zdroj: FluNews Europe, 47 CW



#/‘ Chtipka — situace v CR za 48. KT

SZU

V CR je chfipkova epidemie vyhladovana podle hodnot incidence tydennich monitoringu ARI. Pfi dosaZeni epidemického
prahu 1600 — 1800 pfipad(i na 100 000 obyvatel je vyhlaovana v CR ch¥ipkova epidemie.

V rdmci non-sentinelové surveillance bylo za 48. KT ve spolupracujicich laboratofich vysetfeno 510 vzork(. V 11
materidlech byl detekovan virus chripky A/H3, v 43 materidlech chfipka typu A bez dalsi subtypizace a ve dvou materidlech
byla detekovana chfipka B.

Dale bylo 87 zachytu RSV, ve 37 vzorcich byly prokazany rhinoviry, ve 20 vzorcich virus parainfluenzy, v 5 pripadech
enteroviry, v 6 pripadech lidsky adenovirus, v 5 pfipadech byl detekovan sezénni koronavirus, v 1 pripadé: bocavirus,
herpetické viry, enterovirus a mycoplasma pneumoniae.

A dale byly v 23 pripadech nahlasené detekce smisSenych infekci.

Do NRL bylo zaslano v ramci sentinelové surveillance ve 48. tydnu 64 vzork(, z nichz ve 4 pripadech byly detekovany
lidské rhinoviry, ve 2 pripadech byly detekovany viry parainfluenzy, v 1 vzorku byl detekovan: adenovirus, chripka A bez
dalsi subtypizace, v 6 vzorcich byl detekovan RSV, v 5 vzorcich jsme prokazali pritomnost viru A/H3N2 a dale byla tfikrat
detekovana smisena infekce.

V non-sentinelové surveillanci stdle dominuje RSV, postupné pribyva detekci chtipky A; A/H3.
V sentinelové surveillanci cirkuluji dominantné RSV a chtipka A; A/H3 a rhinoviry.



SARS-CoV-2
NRL upozornuje, ze molekularné-biologicka surveillance stale probiha, pozitivni vzorky by mély byt zasilany pouze do NRL.

V daném ¢asovém obdobi prevazovala varianta omikronu BA.5.2 a z ni odvozené varianty BF.x.

Chripka a RSV

Vzhledem k pocinajici epidemii chripky a vyssi incidenci RSV u hospitalizovanych déti v Evropé je treba zasilat do NRL vzorky, které byly
urceny jako chripka A nebo chripka B, nebo RSV k subtypizaci a sekvenaci, rovnéz subtypované vzorky prosime zasilejte do NRL. Idedlné
izolovanou RNA i pGvodni materidl.

Ve 48. tydnu 2022 se nemocnost ARI v CR zvysila o téméF 15 %. Nartsty nemocnosti jsou evidovany ve viech krajich a ve véech vékovych
skupinach, coz odpovida zvysujicim se poctim pozitivnich zachytl chripkovych vir(i a dalSich respira¢nich agens v populaci.

Nemocnost se zvySuje i u tzv. chfipkovych onemocnéni (ILI). V této kategorii je nejvyssi narlst u vékové skupiny 6-14 let.

Bohuzel v rdmci sentinelové surveillance dostdvd NRL pomérné malo vzorkl, proto se vysledky potykaji s chybovosti vyplyvajici z malych
Cisel.

Ve 23 zemich hldsicich SARI data byli pacienti hospitalizovani vétsinou s viry chfipky typu B (85 %), pficemz nejcastéji byly postizeny déti ve
veku Ctyr let a mladsi. RSV je také na vzestupu od fijna, pficemz asi 20 zemi a oblasti zazZiva zesilenou aktivitu RSV
(zdroj: Joint EC, WHO and ECDC statement: Influenza season epidemic kicks off early in Europe as concerns over RSV rise and COVID-19 is still a threat)

Zpracovali: Timotej Suri, MSc., MUDr. Jan Kyn¢l, Ph.D. 7
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* Projekt COVd ukazuje linie viru SARS-CoV-2 v prehledném grafu:
https://virus.img.cas.cz/lineages

e Testovani antigennich testd na covid-19
Antigenni COVID testy — Vysoka Skola ekonomicka v Praze (vse.cz)

e Seznam testd SUKL
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19

Dalsi zdroje:

e Tracking SARS-CoV-2 Variants

e COVID-19 new variants: Knowledge gaps and research

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public health

e Considerations for implementing and adjusting public health and social measures in the context of COVID-19
e VIEW-hub: repository for the most relevant and recent vaccine data

e WHO Statement on Omicron sublineage BA.2



https://virus.img.cas.cz/lineages
https://covidtesty.vse.cz/#hodnoceni-testu
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19
https://www.who.int/en/activities/tracking-sars-cov-2-variants/
https://www.who.int/publications/m/item/covid-19-new-variants-knowledge-gaps-and-research
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://view-hub.org/
https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2

