Zprava NRL ke dni 12. 12. 2022
SARS-CoV-2: mikrobiologicka situace v CR, chfipka — situace v CR a Evropé

NRL pro chfipku a nechfipkova respiracni virovd onemocnéni

SZU

Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je
monitorovat $ifeni variant SARS-CoV-2, chfipky a pfipadné daldich respiraénich vird, které se na Uzemi CR
vyskytuji, poskytovat informace o novych potencialnich i redlnych rizicich v souvislosti s Sifenim a evoluci
viru SARS-CoV-2, poskytovat metodické pokyny vySetfujicim laboratofim a poskytovat dalsi kvalitativni i
kvantitativni informace.
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* Vobdobiod4.12.do 11.12.2022 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 178 hlasenych testu

diskriminacni PCR z 13 laboratofi.

* Prehled zachycenych mutaci dle diskriminacnich PCR za poslednich 8 dni ukazuje tabulka 1.

* V soucasnosti sledované mutace ve spike jiz slouzi pouze k potvrzeni cirkulace omikronu.

Tabulka 1: Prehled zachycenych mutaci

Varianta Pocet
BA.1/BA.2* 65
BA.4/BA.5 39
Nevalidni/neprovedeno 19
Omikron 55
Celkovy soucet 178

* Vzorky s negativnim vysledkem pro
detekci L452R nemusi predstavovat pouze
detekci variant BA.1 a BA.2, ale rovnéz
detekci variant odvozenych od BA.5, tedy
BF, BQ a BN.

Tabulka 2: Prehled laboratofi vysetrujicich mutace

Laboratot

Fakultni nemocnice U sv. Anny v Brné

FN Kralovské Vinohrady

Laboratore Agel a.s. Novy ji¢in 2

LMG Nemocnice Jihlava p.o.

Nemocnice Na Bulovce

Oblastni nemocnice Trutnov a.s.

Pardubicka krajska nemocnice a.s. odd. mikrobiologie
Poliklinika AGEL, Dopravni zdravotnictvi a.s., Plzen
SPEA Olomoug, s.r.o.

ULD OKB Fakultni nemocnice Ostrava

UstFedni vojenskd nemocnice

Zdravotni Ustav se sidlem v Ostravé

Zdravotni Ustav se sidlem v Usti nad Labem
Celkovy soucet

Pocet

12

17

18

15
68

30

178



K 11. 12. 2022 bylo v CR celogenomové sekvenovano 55 700 SARS-CoV-2
pozitivnich vzorkl, zdrojem jsou interni data NRL a mezindrodni platforma
GISAID. V této databazi je zverejnéno celkem 111 sekvenaci s datem odbéru

Tabulka 3: Pfehled sekvenovanych variant v CR sledované obdobi

, , . - x , BF.7 27 24.3%
vzorku mezi 11. listopadem a 11. prosincem. Varianta Pocet  Podil o
0,
) 5 ) L _ BA.2.75.5 2 1.8% BF.7.3 3 2.7%
Dle celogenomové sekvenace v tomto ¢asovém obdobi prevazovala varianta SA 464 ) 0.9% BE.7.5 1 0.9%
. Vé 7 . 7 S0, . (o]
omikronu BF.7.x (32 sekvenci, 29 %), odvozené varianty BF (45 sekvenci, 41 BE7.6 1 0.9%
0 o . BA.5.1 5 4.5% o :
%) , BN a BQ. BN je vyvojova varianta odvozena od BQ. .
BN.1.1.1 1 0.9%
BA.5.1.5 1 0.9%
Celkovy prehled vsech sekvenovanych variant je uveden v tabulce 3. BA.5.2 5 4.5% BN.1.2 1 0.9%
Tabulka 4 zohledriuje souhrnny pfehled sekvenaci za sledované obdobi. BA5.2.1 1 0.9% BN.1.3 1 0.9%
0,
L. ) . ) ) BA.5.2.13 1 0.9% BN.1.5 1 0.9%
Tabulka 4: Souhrnny prehled sekvenovanych variant za sledované obdobi 0
BQ.1 1 0.9%
BA.5.2.34 2 1.8%
0,
BA.5.2.6 6 5.4% BQ.1.1 14 12.6%
Varianta Pocet Podil BA5.31 3 2.7% BQ.1.1.5 1 0.9%
(0] (o)
BF.7.x 32 28.8 % BE.11 4 3.6% BQ.1.12 1 0.9%
BQ.1.x 21 18.9% BQ.1.13 1 0.9%
e u i o BE.1.1.2 1 0.9%
Ostatni (méné nez 1 %) 20 18.0 % .
. BF.14 13 - BQ.1.2 1 0.9%
BA.5.2.x 15 13.5% Celkovy pocet 111 - P BOLLS ) e
BF.14 13 11.7 % BES 1 0.9% Q1. 8%
BA.5.1.x 6 5.4% cv.1 2 1.8% CA.7 1 0.9%
BN.1.x 4 3.6% — 1 T CK.2.1.1 3 2.7%
CR.1 1 0.9%
3

Pro vypocet pouzit algoritmus Pangolin v 4.1.3.: https://pangolin.cog-uk.io/



https://pangolin.cog-uk.io/
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Kompetice mezi BQ.1, XBB. a
BA.2.75 v€etné BN.1 a

CH.1.1 zdstava otevrena,
BQ.1 je rozSifenéjsi na
zapadni polokouli a XBB &
BA.2.75 na vychodni
polokouli.

Situaci muze ovlivnit pfi padné

W

rozvolnéni opatreni v Ciné

Zdroj: Moritz Gerstung (based
on GISAID data)
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https://twitter.com/MoritzGerstung

#/’ - Chripka — situace v Evropé ve 48. KT

SZ

Rakousko, Estonsko, Francie, Némecko, Holandsko, Portugalsko, Rusko, Ukrajina, Skotsko a Wales hlasi celoplosné Sireni viru chtipky.

* Procento vSech vzorkd sentinelové primarni péce od pacientd s priznaky ILI nebo ARI, ktefi byli pozitivné testovani na virus chripky, se
zvysilo na 20 % ze 14 % v predchozim tydnu, coz je nad epidemickym prahem stanovenym na 10 %.

« Sestnact zemi hlasi detekci nad 10 % v sentinelové surveillanci: Némecko (50 %), Recko (46 %), Kyrgyzstan (46 %), Uzbekistan (44 %), Itélie
(40 %), Slovensko (37 %), Francie (26 %), Estonsko (26 %), Polsko ( 25 %), Belgie (22 %), Moldavska republika (18 %), Spanélsko (18 %),
Nizozemsko (17 %), Lucembursko (15 %), Cesko (11 %) a Ukrajina (11 %).

» Za 48. KT bylo v ramci sentinelového vysetieni pacientll s pfiznaky ARI/ILI testovano 3 490 vzorkd, z nichz 705 vzork( bylo pozitivnich na
chfipku (656 chripka typu A a 49 jako chfipka typu B). V 575 subtypizovanych vzorcich viru chfipky A dominuje virus chfipky A/H3 (92.5%) a
virus A(H1)pdmO09 (7.5%). VSech 12 izolatl chripky B bylo urc¢eno jako B/Victoria.

Kvalitativni indikatory (viz graf 2)
* Intenzita: z 39 zemi hlasi 11 aktivitu chripky na , baseline” drovni, 16 zemi hlasi nizkou intenzitu, 9 zemi hlasi stfednou intenzitu, 2 zemé
hlasi vysokou intenzitu (Malta, Rakousko) a 1 zemé hlasi velmi vysokou intenzitu (Rusko).

* Zemeépisné rozsireni: z 39 zemi hlasi 3 zemi nulovou aktivitu, 16 zemi hlasi sporadicky vyskyt, 6 zemé hlasi lokalni Sifeni, 4 zemé hlasi
regionalni §ifeni (Kyrgyzstan, Moldavsko, Norsko, Svédsko) a 10 zemi hldsi celoplogné rozéiteni (Rakousko, Estonsko, Francie, Némecko,
Holandsko, Portugalsko, Rusko, Ukrajina, Skotsko, Wales).



Influenza in Europe
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Data from EU and EEA countries for the 2022-2023 season -%C_

Week 48 (28 Nov — 4 Dec 2022)

Influenza viruses circulating
in 2022-2023

Only sentinel specimens are included
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f;z,, ARI/ILI virologicka surveillance v CR - situace ke 49. KT

V ramci non-sentinelové surveillance bylo za 49. KT ve spolupracujicich laboratofich vysetfeno 589 vzork, vysledky vySetreni jsou v tabulce 5.
Do NRL bylo zaslano v rdmci sentinelové surveillance ve 49. tydnu 48 vzorkd, vysledky vysetreni jsou v tabulce 6.

Tabulka 5 - Non-sentinelové surveillance Tabulka 6 - NRL sentinelové surveillance

Patogen Pocet detekci
Patogen Pocet detekci

Chfipka A 78 o
Chripka A H,pdm 3 Chfipka A H;pdm 2
Chiipka A H, 21 Chfipka A H, 10
Chiipka B 5 Lidsky rhinovirus 3
Lidsky rhinovirus 110 Parainfluenza virus 1
Adenovirus 10 RSV 3
Paramflluenz.a virus 12 SARS-COV-2 4
Herpetické viry 0 P
Mycoplasma pneumoniae 0 Smisena infekce 1
Lidsky metapneumovirus 2 Negativni 24
Sezonni koronavirus 0 Celkovy pocet vysetreni: 48
RSV 33
Bocavirus 0
Enterovirus 0
SARS-COV-2 3
SmiSena infekce 17
Celkovy pocet vysSetieni: 589

* V non-sentinelové surveillanci dominuje rhinovirus a virus chripky A; A/H3.
* V sentinelové surveillanci cirkuluje dominantné virus chripka A; A/H3.



Non-sentinelové surveillance ARI/ILI v CR za sezonu 2022/23
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Upozornéni: Prosime spolupracuji laboratore, které hlasi ARI/ILI vySetfeni, o vyplnéni poctu vysetieni na SARS-CoV-2.



SARS-CoV-2

NRL upozornuje, ze molekularné-biologicka surveillance stale probiha, pozitivni vzorky k sekvenaci by mély byt zasilany pouze do NRL.
V daném casovém obdobi pfevazovala varianta omikronu BA.5.2 a z ni odvozené varianty BF.x, postupné pribyva detekci varianty BQ.1x a
BN, ktera je dalsi vyvojovou variantou BQ.x. BQ.1 je rozsifenéjsi na zapadni polokouli a XBB & BA.2.75 na vychodni polokouli.

Chripka a RSV

Zpracovali: RNDr. Helena Jifincovd, Timotej Suri, MSc., MUDr. Jan Kyn¢l, Ph.D.

Vzhledem k pocinajici epidemii chfipky a vyssi incidenci RSV u hospitalizovanych déti v Evropé je treba zasilat do NRL vzorky, které byly uréeny
jako chripka A nebo chfipka B, nebo RSV k subtypizaci a sekvenaci, rovnéz subtypované vzorky prosime zasilejte do NRL. Idealné izolovanou
RNA i plvodni material.

Ve 49. tydnu 2022 je evidovan dalii vzestup nemocnosti akutnich respiraénich infekci véetné chfipky (ARI), aktualné nemocnost ARI v CR
dosahla hodnoty 1 754 na 100 000 obyvatel, coZ predstavuje vzestup 0 20,4 % v porovnani s minulym tydnem. Narlsty nemocnosti jsou
nadale evidovdny ve vSech krajich a ve vSech vékovych skupinach, coz odpovidd zvysujicim se poctim pozitivnich zachytl chfipkovych vir(i a
dalSich respiracnich plvodcu v populaci.

Nemocnost se vyrazné zvysuje i u tzv. chripkovych onemocnéni (ILI), coz je na pocatku chripkové epidemie typické. V této kategorii se
nemocnost v porovnani s minulym tydnem zvysila o 112 %.

Z hlediska nemocnosti se v ramci CR nachazime na hranici epidemie akutnich respiraénich infekci. Situace se nehodnoti snadno, nebot v
soucasnosti se ve vyssi mire uplatiuje nékolik plvodcl respiracnich onemocnéni, které soucasné vedle sebe cirkuluji v populaci (zejména viry
chripky, SARS-CoV-2 a RSV). Lze predpokladat, Zze v dalSim tydnu se pocty nemocnych s chfipkou budou dale zvysSovat. Z virologickych dat Ize
usuzovat na nastup epidemie chripky.
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* Projekt COVd ukazuje linie viru SARS-CoV-2 v prehledném grafu:
https://virus.img.cas.cz/lineages

e Testovani antigennich testd na covid-19
Antigenni COVID testy — Vysoka Skola ekonomicka v Praze (vse.cz)

e Seznam testd SUKL
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19

Dalsi zdroje:

e Tracking SARS-CoV-2 Variants

e COVID-19 new variants: Knowledge gaps and research

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public health

e Considerations for implementing and adjusting public health and social measures in the context of COVID-19

e VIEW-hub: repository for the most relevant and recent vaccine data
e WHO Statement on Omicron sublineage BA.2
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https://virus.img.cas.cz/lineages
https://covidtesty.vse.cz/#hodnoceni-testu
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19
https://www.who.int/en/activities/tracking-sars-cov-2-variants/
https://www.who.int/publications/m/item/covid-19-new-variants-knowledge-gaps-and-research
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://view-hub.org/
https://www.who.int/news/item/22-02-2022-statement-on-omicron-sublineage-ba.2

