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Po Evropé se Sifi nova mutace koronaviru, varuji védci. Prisla ze Spanélska
Reakce Narodni referencni laboratore pro chfipku a nechfipkova respiracni virova onemocnéni na ¢lanek uverejnény na
WWW.Seznam.cz

+ CR zvefejnila ve svétové databazi celogenomovych sekvenci GISAID celkem 115 zachycenych kmen( SARS-CoV-2, z toho 95 sekvenci publikovala
NRL pro chfipku a nechfipkova virova onemocneni Statniho zdravotniho Ustavu v uzké spqlupraci s Oddelenim virologie a serologie Statniho
veterm?]rnlho ustavu. Pouze tato 2 pracovisté setrvale sleduji proménlivost viru na Uzemi CR, garantem a prukopenikem metodiky je Alexander
Nagy, PhD.

* Ze 115 celogenomovych sekvenci, bylo 35 ziskano z klinickych materidl( odebranych v mésicich srpnu, zafi a fijnu.

* Lze konstatovat, Ze pouze 4 celogenomové sekvence z tohoto obdobi spadaji fonFeneticky do klady 20 A, pricemz zadnd z nich nenese zdménu
aminokyseliny alanin za valin na pozici 222 ve spike proteinu, tedy nepatfi do publikované subklady 20A EU1.

* Informace z publikace jsou nepresné zverejnéné, pavodni ¢lanek lze nalézt
zde: doi: https://doi.org/10.1101/2020.10.25.20219063 , https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2020.10.25.20219063v1

* Pravdou je, Ze na zdkladé 4 WGS (whole genome sequences) nelze zobecnovat. Nicméné jak uverejnény clanek, tak skutecnost, Ze i na tzemi CR
pocinaji cirkulovat nové varianty, napf. ta pesouci deleci 2 aminokyselin ve spike proteinu, podtrhuji dilezitost molekuldrni surveillance, tedy
sbéru pozitivnich vzorkd na celem Uzemi CR a ziskdvani celogenomovych sekvenci. Jaky vyznam ma delece dvou aminokyselin v N termindlni
oblasti spike proteinu? Zlstane delece omezena jen na 2 aminokyseliny? Ovlivni povrchovou strukturu S proteinu a tedy i jeho antigenni
vlastnosti? Do jaké miry je tato varianta rozSirena ? Veskeré v dané chvili dostupné informace budou uverejnény v pravidelné pondélni zprave.

* Publikovana zprava na Seznamu: https://www.seznamzpravy.cz/clanek/po-evrope-se-siri-nova-mutace-koronaviru-varuji-vedci-prisla-ze-
spanelska-126797#seq no=2&source=hp&dop ab variant=0&dop req id=suMs9XdCyky-
202010301812&dop source zone name=zpravy.sznhp.box&utm campaign=&utm medium=z-boxiku&utm source=www.seznam.cz

V Praze dne 30/10/2020

RNDr. Helena Jifincova
Vedouci NRL pro chripku a nechfipkova respiracni virova onemocnén
CEM — Statni zdravotni Ustav
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Obrazky z publikace

doi: https://doi.org/10.1101/2020.10.25.20219063

Emergence and spread of a SARS-CoV-2 variant through Europe in the summer of 2020 Emma B. Hodcroft et al. 2020
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Klastr s deleci 2 aminokyselin ve Spike proteinu



