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Situace v CR za 46. KT

V ramci surveillance bylo do NRL za 46. KT zaslano 24 vzorkd, v nichZ nebyl detekovédn SARS-CoV-2. Tento
pocet nedosahuje ani poloviny vzork(, které by méla NRL v rdmci surveillance vysetfit. NRL by dle pokynu
MZ méla vysetfit kazdy tyden 5 vzork( z kazdého kraje, dva vzorky od détskych ambulantnich pacientd a tfi
vzorky od dospélych ambulantnich pacientld. Vrdmci non sentinelového Setfeni, spolupracuje NRL
s nemocnic¢nimi laboratoremi v jednotlivych krajich.

Za 45. KT bylo ve spolupracujicich laboratofich vysetfeno 6859 vzorkd, v nichz bylo detekovédno v 181
materialech RSV, vjednom vzorku byl detekovan parainfluenza virus, vijednom byl detekovan
metapneumovirus, v 9 vzorcich byl detekovan rhinovirus, v osmi materidlech byl detekovan bocavirus a
dale byl detekovan jeden enterovirus a 18 smisenych infekci. Ke skokovému navyseni poctu vySetfenidoslo
v dlsledku prechodu laboratore KN Liberec na multiplexni PCR, kdy v jednom multiplexnim PCR béhu je
detekovan SARS-CoV-2, virus chfipky a RSV. Tento systém vysetteni je pro sezénu, kdy cirkuluji 3 patogeny
vyvoldavajici zdvazné respiracni onemocnéni idealni, ale zasadné méni plivodné nastavena vstupni kritéria.
S KN Liberec spolupracujeme na prehodnoceni zasilanych dat.

Zavér: Trvale pretrvava zachyt béznych respiracnich vird. Vrchol epidemie RSV mame, stejné jako vétsina
evropskych zemi, za sebou a postupné dochazi k navySeni pestrosti detekovanych respiracnich agens.
Rovnéz se objevuji smisené infekce, RSV s rhinoviry, ¢asto je detekovan Boca virus, ktery byva béznym
souputnikem virovych respiracnich infektl, jen ojedinéle je Boca virus jedinym kauzalnim agens
respiracniho infektu se zavaznéjsim klinickym obrazem.

Pfedevsim v non sentinelové surveillanci dominuje RSV a rhinoviry. V pfipadé RSV Ize pravdépodobné
ocekavat postupny pokles hospitalizaci. Sezéna 2018/2019 byla dominanci RSV obdobna, v letosnim roce
probéhla tato epidemie neobvykle ¢asné, pocet detekci je vSak v porovnani se sezénou 2018/19 nizsi, coz
mUZe byt dano vétsim soustfedénim na testovani SARSCoV-2. Situace v sentinelové surveillanci odpovida
sezdnnosti respiracnich vir(l. Detekce RSV v non sentinelu uvadi graf 1, kde jsme po dohodé s KN Liberec
upravili pocet detekci tak, aby odpovidal pfedchozimu spektru vysetfovanych materiald.

Graf 1 Detekce RSV v non sentinelu - porovnani 4 predchazejicich sezén se zacatkem aktualni sezony

Non sentinel: RSV v sezondch 2017 / 2021
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Vyskyt vysoce patogennf ptaéi chfipky v CR

Statni veterinarni sprava potvrdila za listopad detekci dvou ohnisek vysoce patogenni ptaci chiipky H5N1
v Jihoceském kraji, jeden v malochovu drlibeze citajicim 39 kusd a druhy v komerénim chovu plemennych
hus citajicim 700 kus(. Tato ohniska pravdépodobné pochdzeji z ohnisek ze zafi a fijna.

Vysoce patogenni ptaci chfipka H5N1 byla detekovéna i u volné Zijicich ptdkd - u jedné velké labuté
v Krdlovehradeckém kraji a u péti velkych labuti ve Zlinskem kraji.

V jednom pfipadé bylo potvrzeno ohnisko nizce patogenni A/H5N1.

Mapa 1 vyskyt vysoce patogenni pta&i chfipky v CR od 1. 1. 2021 (Modré: pfipady nékazy u volné Zijicich
ptakl, cervené: ohniska nakazy v chovech drlibeze).
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Situace v Evropé, 45. KT
Aktivita chripky v Evropském regionu pretrvava na nizké Urovni.

Za 45. KT bylo v ramci sentinelového vySetreni pacientd s priznaky ARI/ILI testovano 1 317 vzorkd, z nichz
12 vzork( bylo pozitivni na chripku A (z nichZ tfi byly subtypovany jako A/H3) a jeden vzorek byl pozitivni na
chfipku B. V non-sentinelovych vzorcich je virus chfipky nadale detekovan sporadicky (chripka A a B). Za 45.
KT byl potvrzen jeden pfipad hospitalizace s laboratorné potvrzenou chfipkou A(H3) ve Svédsku. Detekce
A/H3 pochdzeji zatim vétiinou jen ze Svédska a Norska a viech 45 sekvenovanych virovych kment spada
do klady 3C.2alb.2a.2 (A/Bangladesh/4005/2020 like).. Vzorky uréené v brnénské laboratofi jako chtipka
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pozitivni byly zaslany do NRL, vzhledem k malému objemu je bude NRL po dohodé s WHO laboratofi zasilat
do WHO centra spolu s dal$imi moznymi zachyty

Kvalitativni indikatory

Intenzita: z 36 zemi hldsi 32 aktivitu chfipky na ,baseline” drovni, 4 zemé hlasi nizkou intenzitu
(Azerbdjd#an, Kosovo, Kyrgyzstan, Slovensko).

Zemépisné rozsiteni: z 36 zemi hlasi 22 nulovou aktivitu, 13 zemi hldsi sporadicky vyskyt a jedna zemé hlasi
regionalni Sitreni (Kyrgyzstan).

e Internetové stranky WHO : https://www.who.int/emergencies/diseases/novel-coronavirus-2019
e Internetové stranky ECDC: https://www.ecdc.europa.eu/en/novel-coronavirus-china

Obr. 1: Genetickda charakterizace A/H3N2
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Number of influenza viruses attributed to genetic groups, cumulative for the season - WHO Europe

Virus Type O, Virus Subtype Genetic charact... Q
MNumber of influenza viruses attributed to genetic groups
2621/
Total 45
Influenza A 45
A(H3) 45

A/Bangladesh/48685/28268(H3)_3C.2alb.7a.? 45
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