


Epidemiologicky prehled

Graf 5a: 7denni incidence na 100 000 obyvatel covid-19

okresu ke dni 30. 1. 2022
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Graf 5b: 7denni incidence na 100 000 obyvatel covid-19 dle
okresu ke dni 23. 1. 2022
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Graf 1: Pocty pFipadu covid-19 za poslednich 28 dni
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Graf 2: Tydenni pocty pFipadd covid-19 od 30. 08. 2021
do 30. 01. 2022
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Graf 6: Pocty provedenych testii na covid-19 za obdobi Graf 7: Pocty provedenych PCR test( na covid-19 a jejich
poslednich 14 dni pozitivita za obdobi poslednich 14 dni
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Graf 4a: Covid-19 a tydenni prehled hospitalizaci s ohledem
na vykazana ockovani a vékové skupiny (od 24. 01. 2022 do
30. 01. 2022)

Graf 4b: Covid-19 a tydenni prehled hospitalizaci na JIP
s ohledem na vykazanda ockovani a vékové skupiny (od
24. 01. 2022 do 30. 01. 2022)
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V obdobi od 23. 1. do 31. 1. 2022 (dle data odbéru) ma NRL k dispozici data 113 215 provedenych testt
diskriminacni PCR ze 100 laboratofi.

Tabulka 1: Pfehled zachycenych mutaci - 113 215 provedenych testu

uace  Prostimich ] colom ok cade interpretace (pouze susp. variants)
0%

A570D+ 17 926 alfa, delta + A570D

E484K+ 481 23176 2,07 % beta, gama, alfa E484K+, delta+
LA52R+ 891 55 609 1,6 % delta, delta+

L452R- a K417N+ a N501Y+ YLy 101 143 96,35 % BA.1 + BA.2 +BA.1.1
a del69_70+ a E484A nebo

Y505H, nebo S371L nebo

S373P, nebo T547K

BA.2-87/4300 2% (26.1.—2.2.2022)



(;,_., Odborna doporuceni NRL

Diskriminacni PCR:

e Dle mimoFadného opatieni MZCR konéi povinnost konfirmovat véechny ptipady SARS-CoV-2 diskriminaéni PCR,

e NRL doporucuje vysetrit diskriminacni PCR rizikové pacienty urené k podani antivirotické |éCby pro pfripad, Ze pacient
je pozitivni nebo onemocnél v diisledku infekce variantou delta.

e Toto vysSetreni by mél indikovat oSetrujici lékar.

* Pro prvni orientaci je mozno vychazet pouze z negativity L452R, v tomto pfipadé je treba pamatovat, ze vzorky
vykazujici vyssi Ct hodnoty mohou byt ve stanovovani L452R faleSné negativni.

e V pripadé indikace |é¢by monoklonalnimi protilatkami je nutné presnéjsi urceni varianty omikron, nestaci jen vylouceni
pozitivity LA52R a E484K.

* NRL doporucuje provadét vidy odbér z nasopharyngu i oropharyngu (nos i krk), v pripadé infekce variantou omikron se
ukazuje odbér z nosu (nosohltanu) jako nedostatecny. V pripadé pretrvavajicich potizi doporucujeme zopakovat test
(napriklad pred zahajenim lécby), ¢ast priznakovych pacientl mdlzZe byt pozitivni az druhy az ¢tvrty den od ndstupu
priznakad.



Odborna doporuceni NRL 2

Doporuceni k PCR testiim

V posledni dobé pribyva stiznosti pacient( a nékteré laboratore Setfi, pro€ jsou PCR testy negativni, kdyzZ je antigenni test pozitivni, kontakt je
pozitivni a klinické symptomy naznacujici covid.

1) u oc¢kovanych mUZe byt opravdu obdobi jasné pozitivity opravdu kratké a koncentrace viru na sliznicich velmi nizkd, je tedy vhodné odebirat v den,
kdy je antigen pozitivni, nikoli v nasledujicich dnech, ale toto neplati pro vSechny, nékteri pacienti, a to i o¢kovani mohou virus v podobé infekénich
partikuli vylucovat 10 dndQ, i déle, a to i cv pripadé bezptiznakové pozitivity ¢i po odeznéni mirnych priznak(. Je tedy vhodné zvazit, zda karanténa
stanovena na pouhych 5 dni je dostateénad (https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2022.02.01.22269931v1).

2) nedostatecny odbér — je tfeba odebirat nos i krk (nasopharyng/oropharyng, respektive zadni patrové oblouky véetné mandli), pred odbérem 2
hodiny nejist, nepit, nekoufit, nekloktat, nezvykat, nepouzivat nosni kapky nebo kloktadla a Ustni vody

3) v pfipadé akutni vodnaté rymy — dochazi k trvalému odplavovani viru, proto je dobré setfit dikladné krk

V pripadé hore¢natého onemocnéni a negativniho testu PCR na covid, je vhodné provist test na chripku A/B.

Pozitivni Ag testy by mély byt brany jako pozitivni, a nemély by byt konfirmovany PCR testem.


https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2022.02.01.22269931v1
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Tabulka 3:

Varianta | celkem __lpodil ____[DlewHo |

'BA1 849 47,56 % Omikron Celkem
'BAL1 462 25,88 % Omikron BAL 1629 covSPECTRUM

AY.4 124 6,95 % Delta+ Enabled by data from (CEAL) =

AVERT 114 6,39 % Delta+ BA.1.1 875

AY.122 i3 4,20 % Delta+ BA.2 17
17 0,95 % Delta+
16 0,90 % Delta+
14 0,78 % Delta+
10 0,56 % Delta+

B.1.617. Delta B.1.1.529* omicran 79.7%  BA* 78.2%
7 0,39 % —
7 0,39 % Delta+ / /—\
6 0,34 % Delta+
: ——— petrar BA.2* 15%  B.1.617.2%puts 13.2%
5 0,28 % Delta+
BA2 B 0,28 % Omikron \—’
5 0,28 % Delta+ /
5 0,28 % Delta+
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Podil jednotlivych sekvenovanych variant

Graf 8: Pfehled vyznamnych sekvenovanych varia—*-- <™ -'-- - -4 - --1--.

Podily jednotlivych spike protein mutaci ze véech sekvenaci
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Graf. ¢. 10: Veékova
osekvenovanym vzorkdm

struktura ve vztahu k

V meésicich lednu az kvétnu dominantni vékova
skupina 40 — 49 let byla od cervnha nahrazena
dominujici skupinou 20 — 29 let, pficemz od srpna
2021 pozorujeme narGst i mladsich vékovych
skupin, predevsim 10 — 19 let. V fijnu a prosinci jsou
ve vékovych skupinach sekvenovanych opét vice
zastoupeny skupiny 30 — 39 a 40 — 49 let. V
listopadu pak zaznamendvdme ndrldst mezi
nejvysSimi  vékovymi skupinami. S nastupem
omikronu pozorujeme narlst sekvenovanych ve
vekové kategorii 20 — 29 let. Tento jev neodpovida
veékové distribuci v pripadé sledovani pozitivity PCR
test(, ale je definice vzork( uréenych k sekvenaci a
tedy algoritmu UZIS pouzitého k vyhodnoceni.
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(szu ARI/ILI + Questios

Sentinel surveilnce (32 samples) — 1x A/H3, rhinoviruses + sesonal coronaviruses. 16 % SARS-CoV-2,

Nonsentinel (129 sample™s) 3x A/H3, RV, PIV, hCoVs, MPV, RSV

Questions

Increasing - people with clinical symptoms- RAT test positive- PCR negative
Testing strategy "Confirmtion RAT postive



Two potential clusters based on diversit Delta-like

North-West based cluster
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Project ,Enhancing Whole Genome Sequencing (WGS) and/or Reverse
Transcription Polymerase Chain Reaction (RT-PCR) national infrastructures and

capacities to respond to the Covid-19 pandemic in the European Union and
European Economic Area” had received funding from the European Centre for e ‘
Disease Prevention and Control under the Grant Agreement number

ECDC/HERA/2021/004 ECD.12218. EUROPEAN CENTRE FOR

DISEASE PREVENTION
AND CONTROL

More information about the project: http://www.szu.cz/ecdc-1

NOTE:

Information included reflects only the authors’ view and the Centre (ECDC) is not responsible for any use that may
be made of the information it contains.
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