
• V období od 30. 1. do 7. 2. 2022 (dle data odběru) má NRL k dispozici data 86 367 provedených testů diskriminační 
PCR ze 78 laboratoří. 

• K 7. 2. 2022 bylo v ČR celogenomově sekvenováno 27 168 SARS-CoV-2 pozitivních vzorků, zdrojem jsou interní data 
NRL a mezinárodní platforma GISAID. V této databázi je zveřejněno celkem 1 707 sekvenací s datem odběru vzorku 
mezi 7. lednem a 7. únorem.
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Graf 5a: 7denní incidence na 100 000 obyvatel covid-19 dle

okresů ke dni 6. 2. 2022

Graf 5b: 7denní incidence na 100 000 obyvatel covid-19 dle 
okresů ke dni 30. 1. 2022
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Epidemiologie – incidence
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Epidemiologie – počty případů
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Epidemiologie – hospitalizace I.
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Epidemiologie – hospitalizace I.
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Vakcinace



V období od 30. 1. do 7. 2. 2022 (dle data odběru) má NRL k dispozici data 86 367 provedených testů diskriminační PCR 
ze 78 laboratoří. 

Tabulka 1: Přehled zachycených mutací

Mutace Pozitivních Celkem (vzorků v sadě) Procento v sadě Interpretace (pouze susp. varianta)
A570D+ 3 15 386 0,01 % alfa, delta + A570D
E484K+ 80 12 820 0,62 % beta, gama, alfa E484K+, delta+
L452R+ a další delta

specifické

262 33 378 0,78 % delta, delta+

L452R- a další omikron

specifické

71 845 75 996 94,53 % Suspektní omikron

BA.2 specifické 15 1580 0,94 % Suspektní BA.2
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Mikrobiologie – vyhodnocení dat z diskriminační PCR



Tabulka 3: Přehled sekvenovaných variant s 5 a více pozitivními vzorky v ČR za 7. 1. 2021 – 7. 2. 2022
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Mikrobiologie – vyhodnocení dat z celogenomové sekvenace

Varianta celkem podíl Dle WHO

BA.1 853 49,97 % Omikron

BA.1.1 571 33,45 % Omikron

AY.43 63 3,69 % Delta+

AY.4 62 3,63 % Delta+

AY.122 40 2,34 % Delta+

BA.2 18 1,05 % Omikron

AY.126 13 0,76 % Delta+

AY.121 10 0,59 % Delta+

AY.4.2.3 8 0,47 % Delta+

AY.113 8 0,47 % Delta+

AY.36 6 0,35 % Delta+

AY.20.1 5 0,29 % Delta+

AY.7.1 5 0,29 % Delta+

Ostatní 45 2,63%
Celkem 1707

Změna dynamiky výskytu sledovaných VOC 
v ČR, zdroj covspectrum.org

https://covspectrum.org/
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Graf 8: Přehled významných sekvenovaných variant v ČR jako podíl z celku

Omikron
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Mikrobiologie – podíl sekvenovaných variant



• Projekt COVd ukazuje linie viru SARS-CoV-2 v přehledném grafu:
https://virus.img.cas.cz/lineages

• Testování antigenních testů na covid-19
Antigenní COVID testy – Vysoká škola ekonomická v Praze (vse.cz)

• Seznam testů SÚKL
https://www.sukl.cz/prehled-testu-k-diagnostice-onemocneni-covid-19

• Studie – 5 dní karantény nemusí stačit – vysoká míra pozitivity antigenních testů po 5ti dnech 
karantény
https://www.medrxiv.org/content/10.1101/2022.02.01.22269931v1
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• Epidemiologická situace v současnosti z hlediska počtu nových případů stagnuje, ale nadále dochází k 
výraznému nárůstu počtu hospitalizovaných. Část okresů vykazuje mírné zlepšení, ve zbývajících okresech je 
stav podobný jako v minulém týdnu.

• Varianta omikron se přenáší s vyšší účinností a dle dat v ČR začala převažovat nad 50 % případů od 9. 1. 
2022. Nyní se její podíl pohybuje na úrovni 95 %. Data z laboratoří jsou průběžně doplňována a podíl 
varianty omikron se tak může zpětně změnit.

Kolektiv autorů:
RNDr. Helena Jiřincová, MUDr. Jan Moskalyk, RNDr. Alena Fialová, Ph.D.,
MUDr. Monika Liptáková, MUDr. Martina Leppová, RNDr. Marek Malý, CSc.
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Závěr



12



13



14



15



16



17



18



19



20



21



22

We do have a lot of BA.2 with ORF9b:N27-
ORF9b:N28- and ORF9b:N29-

ORF9b is a type I and type III interferon inhibitor so seems very 
dubious if that would somehow be a useful truncation for the 
virus.

After uploading sequences to GISAID, it raised a warning "Gap 
of 8 nucleotide(s) found at refpos 28362 (FRAMESHIFT)" 
omicron sequences. These omicron sequences come out of 
different labs and so far GISAID found around 800 sequences of 
this kind. 
Have anyone else encountered this warning?
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VOC

https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
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VOI

https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
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VUM

https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern



More information about the project: http://www.szu.cz/ecdc-1
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Project „Enhancing Whole Genome Sequencing (WGS) and/or Reverse
Transcription Polymerase Chain Reaction (RT-PCR) national infrastructures and
capacities to respond to the Covid-19 pandemic in the European Union and
European Economic Area“ had received funding from the European Centre for
Disease Prevention and Control under the Grant Agreement number
ECDC/HERA/2021/004 ECD.12218.

NOTE: 

Information included reflects only the authors‘ view and the Centre (ECDC) is not responsible for any use that may 

be made of the information it contains.
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