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Clostridium (Clostridioides) difficile

Marcela Kriitova, Otakar Ny¢

V cervnu 2016 byla autory Lawson a kol. [1], navrZena
a publikovana reklasifikace Clostridium difficile na Clost-
ridioides difficile. Divodem bylo vymezeni rodu Clostri-
dium pouze pro Clostridium butyricum (rRNA klastr I, nyni
Clostridium sensu stricto) [2]. Na zaklad€ fylogenetické
analyzy sekvenci 16S rRNA spadé Clostridium difficile do
rRNA klastru XI zahrnujici dalsi bakterialni druhy celedi
Peptostreptococcaceae [3]. Clostridium difficile v ramci této
Celedi vykazuje 94,7% shodu v analyzovanych sekvencich
16S rRNA genu s Clostridium mangenotii [1]. ZjiSténa sho-
da je dostate¢na pro zatfazeni do stejného rodu Clostridioi-
des [1, 4]. Navrzena reklasifikace (z Clostridium difficile
na Clostridioides difficile) by umozZnila zachovani jiz zaZi-
tych zkratek (napf. CDI — Clostridium difficile infection)
na rozdil od nedavno navrZzeného piejmenovani na Peptoc-
lostridium difficile v roce 2013 autory Yutin a Galperin [5].

Molekuldrni metody ptindSeji hlub$i porozuméni
v oblasti fylogenetické ptibuznosti bakterii. AvSak zlstava
otazkou do jaké miry je nezbytné konkrétné tyto nové po-
znatky a z nich vychazejici aktudlni taxonomické Gpravy
reflektovat pro potteby klinické mikrobiologie. Zatimni
praxe ukazuje, Ze vzité oznaceni Clostridium difficile zl-
stava stdle platné a uZivané jak v odbornych publikacich,
tak 1 naptiklad v ndzvu evropské studijni skupiny ESGCD
(ESCMID Study Group for Clostridium difficile). Z téchto
divodi nelze o¢ekavat, Ze by v dohledné dobé v ramci la-

boratorni diagnostiky, stejné jako klinické praxi, do§lo plos-
nému rozsifeni navrhované taxonomické zmény.
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