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a 2019, a to v oblasti diagnostické, vzdélavaci a publikacni.
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gnostic, educational and publication areas in 2018 and 2019.
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Tabulka 1: Pfehled vzorki analyzovanych v NRL/ECS v letech 2018 a 2019

Typ vzorku Rok 2018 Rok 2019
Pocet Poznamka Pocet Poznamka
Kmen izolovany 703 Rizné kmeny Celedi Enterobacteriaceae na 701 Jakovr.2018
z rekt. vytéru uréeni/ovéfeni rodu/druhu, sérotypizaci, uréeni
patotypu, faktor(i virulence (zejména stx gent)
Stolice 69 35 od pacientl s prijmem nebo susp. i 91 46 od pacientll s prijmem nebo susp. Gi
potvrzenym HUS potvrzenym HUS
13 kontrolnich odbéri 16 kontrolnich odbér
21 odbérl od kontaktl 29 odbérli od kontaktl
Vyteér z rekta 5 Qd pacientt s prijmem, horeckou, bolestmi 9 Od pacientu s prijmem, dyspepsii, horeckou,
bficha, HUS (susp. ¢i potvrzenym) susp. ¢i potvrzenym HUS
Ostatni material 94 Kmeny ze stérli z porod. cest, vaginy, 36 Primokultivace ze stolice a z vody, vzorek
empyému, hnisu, z bronchoalveolarni lavaze, z prosttedi; kmeny z prostfedi, moéi, punktatu,
hemokultury, léze, punktatu, vytéru z krku, oka, vytérl ze zvukovodu, krku, ucha, nosohltanu,
ucha, lochii, Zaludecni tekutiny, aj.; kmeny ze vaginy, rany, aj.; kmeny ze sbirky kultur na
sbirky kultur na ovéfeni ovéfeni
Kmeny pro EQA 24 Organizuje Statens Serum Institut (SSI) 24
v Kodani
Celkem vzork 895 861

Vv ey

E. coli a shigely (NRL/ECS) je diagnosticka a super-
konsiliarni ¢innost zahrnujici pfedevSim identifikaci
kment rodii Escherichia, Shigella a ostatnich rodid celedi
Enterobacteriaceae, detekci gend kodujicich Shiga toxiny
u kment E. coli a dalSich faktorti virulence Shiga toxin-
-produkujicich E. coli (STEC) (v ramci surveillance STEC
v Ceské republice podle vyhlasky 275/2010 Sb.), cilenou
detekci STEC u pacientl s hemolyticko-uremickym syn-
dromem (HUS), déle detekci genil urCujicich dalsi patotypy
E. coli (enteroinvazivni, enterotoxigenni, enteropatogenni,
enteroagregativni, extraintestinalné patogenni) a identifikaci
kment rodu Vibrio.

Kromé toho laboratof spolupracuje na epidemiologic-
kych Setfenich s KHS, vede sbirku kmenti pro potfeby
molekularné-epidemiologickych analyz pfi hromadnych
vyskytech onemocnéni (véetné nadnarodnich), hlasi data do
narodniho systému ISIN a evropského surveillance systému
(TESSy) pti ECDC (European Centre for Disease Control),
poskytuje konzultace, podili se na vzdélavacich akcich
a pravidelné prezentuje vysledky své ¢innosti na narodnich
i mezinarodnich kongresech. NRL/ECS se také kaZdoroc-
né tcastni mezindrodniho mezilaboratorniho srovnavani
vramci EQA (external quality assessment), které organizuje
Statens Serum Institut (SSI) v Kodani. V tomto sdéleni po-
dévame zpravu o ¢innosti NRL/ECS v letech 2018 a 2019.

Tabulka 2: Patotypy E. coli identifikované u kment analyzovanych v NRL/ECS v letech 2018 a 2019

Patotyp Markerovy | Pocet testovanych vzorki/pocet Séroskupina
gen pozitivnich izolatt (%)
2018 2019

STEC stx1, stx2 | 772139 (5) 762/46° (6) 026 (41)5, 055 (1), 074 (1), 0103 (4), 0111 (2), 0145 (6), 0157 (26), ONT (4)

EPEC eae 772/212° (27,5) | 762/249° (32,7) | O1 (1), 015 (1), 020 (2), 026 (218), 055 (14), 078 (1), 086 (2), 0103 (20),
0111 (60), 0115 (1), 0118 (4), 0119 (3), 0124 (2), 0125 (7), 0126 (3),
0127 (6), 0128 (14), 0142 (1), 0145 (42), 0157 (35), ONT (24)

EAEC aggR 149/29 (19,5) 98/15 (15,3) 044 (3), 086 (6), 0111 (32), 0126 (3)

ETEC elt, est 153/3 (2) 115/0 (0) 015 (1), 0128 (1), 0167 (1)

EIEC/Shigella | ipaH 100/27 (27) 64/13 (20,3) EIEC ONT (2), 0124 (1); S. sonnei (31), S. flexneri (5), S. boydii (1)

EXPEC enft, gimB | 20/12 (60) 0/0 025 (8), 06 (1), ONT (3)

EPEC, enteropatogenni E. coli; STEC, Shiga toxin-produkujici E. coli, EAEC, enteroagregativni E. coli; ETEC, enterotoxigenni E. coli;

EIEC, enteroinvazivni E. coli; EXPEC, extraintestindlné patogenni E. coli

aze stolice jednoho pacienta byly soucasné izolovany dva kmeny STEC, 055 (stx1) a 0145 (stx2)
bve stolicich dalSich dvou pacientli byl prokdzan stx2 gen, ale kmen STEC se nepodafilo izolovat

c&isla v zavorkach oznacuiji pocty kmend danych séroskupin

94 dal$i vzorky stolice byly eae-pozitivni v PCR skriningu, ale eae-pozitivni kmeny se nepodafilo izolovat; 1 dal$i eae-pozitivni izolat byl Escherichia

albertii

¢10 dalSich vzorkd stolice bylo eae-pozitivnich v PCR skriningu, ale eae-pozitivni kmeny se nepodafilo izolovat
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Tabulka 3: Séroskupiny kment STEC analyzovanych v NRL/ECS
v letech 2018 a 2019

Tabulka 4: stx genotypy kmen(i STEC analyzovanych v NRL/ECS
v letech 2018 a 2019

2% jsou pocitana pro kmeny z primarnich pfipadd

DIAGNOSTICKA CINNOST

V roce 2018 obdrzela NRL/ECS k vySetfeni 895 vzorki
a v roce 2019861 vzorkt (Tabulka 1). Naprostd vétSina
byla k dal$i analyze zasldna z mikrobiologickych laboratofi
a KHS v Ceské republice. Nejvyssi podil tvofily v obou
letech bakteridlni kmeny izolované z rektdlnich vytér.
Jednalo se nejcastéji o kmeny E. coli k sérotypizaci, uréeni
patotypu a uréeni faktort virulence, zejména pfitomnosti stx
gent koédujicich Shiga toxiny, které jsou hlavnimi faktory
virulence STEC. Dalsi ¢ast vzorkl tvorily kmeny jinych
rodu eledi Enterobacteriaceae a dal§ich Gram-negativnich
bakterii na ureni nebo ovéfeni rodu ¢i druhu, piipadné sé-
rotypizaci. Primarni materialy byly zastoupeny predevsim
vzorky stolice od pacientii s HUS a jejich kontaktii a v né-
kolika piipadech rektalnimi vytéry nebo primokulturami.
Ostatni materialy zahrnovaly Siroké spektrum non-fekalnich
vzorku. VEtSina pacientd, od kterych vzorky pochazely, byly
déti do 2-3 let. Kromé vzork z terénnich mikrobiologickych
laboratofi analyzovala NRL/ECS v kaZzdém roce 24 vzorkl
v rdmci mezilaboratorniho porovnani EQA.

Na pritomnost szx gent kédujicich Shiga toxiny, hlavni
faktory virulence STEC, bylo v ramci surveillance STEC
v Ceské republice podle vyhlasky 275/2010 Sb. ,,O systému
epidemiologické bdélosti pro vybrané infekce* v r. 2018 tes-
tovano 772 vzorki a v r. 2019 celkem 762 vzorki. Testovany
byly vSechny zaslané izolaty E. coli a déile vzorky stolic
a rektalnich vytéri od pacientd s prijmem a suspektnim
nebo prokdzanym HUS zaslané k prukazu STEC. Celkem
bylo identifikovdno 39 kmend STEC v r. 2018 a 46 kment

Séroskupina 2018 2019 stxgenotyp | Pocet | % | Séroskupina

Pocet %° Pocet %? it

kment kmenl 2018 (n = 39)
Primarni pfipady stx1 8 20,5 | 026 (5)3, 0103 (1), 0111 (1), 055
026 10 37 16 51,6 ()
055 1 37 0 0 stx2 25 64,1 (%c)t (1), 026 (8), 0145 (6), 0157
074 1 87 0 0 stxl+st2 | 6 154 | 0157 (6)
0103 1 37 3 9,7 2019 (n = 46)
ot 1 87 ! 82 six1 10 21,7 | 026 (4), 0103 (3), 0157 (1), ONT
0145 3 11,1 0 0 (2)
0157 10 37 9 29 stx2 27 58,7 | 026 (19), 0111 (1), 0157 (5),
ONT 0 0 2 6,5 ONT (2)
Kontrolni odbéry/kontakty stx1+stx2 | 9 19,6 | 026 (5), 0157 (4)
096 3 12 aCisla v zavorkéach oznaduiji pocty kmend danych séroskupin
0145 3 0
0157 6 1 STEC v r. 2019, coZ odpovida 5 % a 6 % z testovanych
ONT 0 2 vzorkd v jednotlivych letech (Tabulka 2). 27 kmenti v r. 2018
Celkem 39 100 46 100 a 31 kment v r. 2019 pochazelo z primarnich pfipadi infekce

a zbylych 12 a 15 kmend bylo z kontrolnich odbérti a od
kontaktl pacientti (Tabulka 3). VétSina izolatd STEC byla
tuzemského pivodu, ale v deviti ptipadech (Sesti v r. 2018
a tfech v r. 2019) byla infekce spojena s predchozim po-
bytem v zahrani¢i (Itdlie, Tunis, Rusko, Turecko, Egypt,
Bulharsko). Izolaty STEC patfily k sedmi séroskupindm,
z nichZ v r. 2018 byly stejnym podilem (37 %) zastoupeny
026 a 0157, zatimco v r. 2019 prevazovala séroskupina
026, ke které pattila vice neZ polovina izolatd (Tabulka 3).
U Ctyf izolath se nepodarilo séroskupinu urcit sklickovou
aglutinaci ani pomoci PCR. V obou letech byl pfevaZujicim
stx genotypem stx2 identifikovany u 64,1 % a 58,7 % izolatd,
zatimco genotypy stxI a stxI+stx2 byly shodné pfitomné
u 15-20 % izolatd (Tabulka 4).

Stejné vzorky, které byly testovany na pritomnost STEC,
byly testovany také na pfitomnost enteropatogennich E. coli
(EPEC), jejichz typickym markerem je eae gen kédujici
adhezin intimin. Na rozdil od STEC, z nichZ vét§ina ma také
eae, jsou EPEC vZdy stx-negativni. Kombinace faktort viru-
lence typicka pro EPEC (tj. eae +/stx -) byla identifikovana
u 212 izoléatt (27,5 %) v r. 2018 a u 249 izolata (32,7 %) v .
2019 (Tabulka 2). Spektrum O antigent EPEC, které patfily
k 20 riznym séroskupindm (Tabulka 2 a Tabulka 5), bylo
§irsi neZ u STEC, ale nejvétsi ¢ast EPEC patfila, podobné
jako STEC, k tzv. ,,top 5% séroskupinam (026, 0103, O111,
0145, 0157), z nichZ nejcast&jsi byla 026, ke které patfilo
v obou letech ~ 47 % EPEC izolatd (Tabulka 5). ,,Top 5
séroskupiny tvofily 78 % EPEC izolatd v r. 2018 a 84 %
v 1. 2019, cozZ je vysoce pravdépodobné disledkem toho,
Ze zejména kmeny patfici k ,,top 5° séroskupindm jsou
terénnimi laboratofemi povinné (dle vyhlasky 275/2010
Sb.) zasilany do NRL/ECS na priikaz stx genll. V ramci
jednotlivych ,,top 5 séroskupin pfevladaly EPEC, zatimco
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Graf 1a: Podil EPEC a STEC mezi kmeny E. coli patficimi k ,.top 5” séroskupinam v r. 2018 (zafazeny jsou pouze STEC izolaty z primarnich pfipadu).
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Graf 1b: Podil EPEC a STEC mezi kmeny E. coli patficimi k ,,top 5” séroskupinam v r. 2019 (zafazeny jsou pouze STEC izolaty z primarnich pfipadu).
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STEC tvoftily pouze menSinu, s vyjimkou kment sérosku-  anamnézy, charakteru prijmu typického pro dany patotyp
piny O157, ve které STEC zodpovidaly za 50 % v r. 2018  nebo odpovidajiciho biochemického profilu. Na pfitomnost
a26,5 % v r. 2019 (Graf 1a, 1b). ipaH genu, ktery je spolecny EIEC a shigelam, se testuji,
kromé laktéza-negativnich E. coli, také vSechny suspektni
shigely. Na pfitomnost markerovych gent extraintestinalné
patogennich E. coli (EXPEC) se testuji izolaty z mimostiev-

Na dalsi stfevni patotypy E. coli jako jsou enteroagre-
gativni (EAEC), enterotoxigenni (ETEC) a enteroinvazivni
E. coli (EIEC), které nejsou sou¢asti programu surveillance > e )
Food and Waterborne diseases (FWD) ECDC, netestuje nich 1nfek.ci ].a‘ko Jjsou napf. infekce mocovych cest, sepse
NRL/ECS vSechny zaslané izolaty E. coli, jako je tomu nebo meningitida.

v pripadé STEC a EPEC, ale pouze selektivné. Patotypy Pfitomnost genu aggR, ktery kéduje transkripéni regu-
EAEC, ETEC a EIEC jsou testovany u kment patficich  lator AggR u EAEC, byla identifikovdna v r. 2018 u 19,5 %
k séroskupinam, které se u danych patotypti Casto vyskytuji ~ ze 149 testovanych kment a v r. 2019 u 15,3 % z 98 kme-
[1] adle individualniho posouzeni, napt. na zakladé cestovni  na (Tabulka 2). Vét§ina kmeni EAEC (72,7 %) patfila
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Tabulka 5: Séroskupiny kmen(i EPEC analyzovanych v NRL/ECS
v letech 2018 a 2019

Séroskupina 2018 2019

Pocet kmenti % Pocet kmenti %
01 0 0 1 0,4
015 1 0,5 0 0
020 0 0 2 0,8
026 101 47,6 117 47
055 4 1,9 10 4
078 1 0,5 0 0
086 0 0 2 0,8
0103 5 2,4 15 6
o111 27 12,7 33 13,3
0115 0 0 1 0,4
0118 4 1,9 0 0
0119 2 0,9 1 0,4
0124 2 0,9 0 0
0125 6 2,8 1 0,4
0126 0 0 3 1,2
0127 0 0 6 2,4
0128 9 43 5 2
0142 1 0,5 0 0
0145 22 10,4 20 8
0157 10 47 25 10
ONT 17 8 7 2,8
Celkem 212 100 249 100

k séroskupiné O111, dalsi séroskupinou co do Eetnosti
(13,6 % kmenil) byla O86 (Tabulka 2). Na geny elf a est
kédujici termolabilni a termostabilni enterotoxin ETEC
bylo testovano 153 kmenti vr. 2018 a 115 kment v r. 2019.
Pouze 3 kmeny z 1. 2018 (2 %) byly pozitivni na est gen; tyto
kmeny patfily k séroskupindm O15, 0128 a 0167 (Tabulka
2) pricemZ ve dvou piipadech se pravdépodobné jednalo
o importované infekce (pacienti méli v anamnéze cestovani
do Nepalu a Egypta).

ipaH-pozitivni kmeny tvofily v . 2018 27 % a v r. 2019
20,3 % ze vSech takto testovanych kment (Tabulka 2). EIEC
tvorily pouze menS$inu ipaH-pozitivnich kmenti (3 ze 40,
tj. 7,5 %), zatimco vétsina (92,5 % kment) byla dourcena
pomoci biochemickych testii a sérotypizace jako shigely,

z nichzZ nejcastéjsi byla S. sonnei (Tabulka 2). V r. 2018
bylo 20 kment E. coli testovano na geny kédujici faktory
virulence EXPEC, z toho 10 kmeni na gen cnfl kédujici
cytotoxicky nekrotizujici faktor 1 (CNF1) a 10 kment na
gen gimB koédujici invazin umoziujici prinik EXPEC do
hostitelskych bunék. cnfl byl pozitivni u jednoho kmene
séroskupiny O6 a 8 kment séroskupiny O25 izolovanych
z riznych extraintestinalnich materialéi (hemokultura, vytér
z vaginy, zalude¢ni tekutina, hnis). VSech 8 kmend séros-
kupiny O25 pochazelo od pacientli z t€hoZ nemocni¢niho
oddéleni a 6 z nich mélo stejny pulzotyp v PFGE potvrzujici
jejich epidemiologickou souvislost. Gen gimB byl prokazan
u 3 riznych izolatd E. coli (vSechny netypovatelné v sade
O antisér uzivanych v NRL/ECS) pochazejicich z likvoru
téhoZ pacienta.

Z tabulky 2 je ziejmé, Ze i kdyz séroskupina mtize pred-
bézné slouzit jako voditko pro testovani patotypu [1], pfesné
uréeni patotypu kmene E. coli vyZaduje provedeni PCR na
detekci markerovych gentl, protoZe kmeny téZe séroskupiny
obsahuji rizné patotypy (napt. 026, 0103 a 0157 STEC
a EPEC; O111 STEC, EPEC a EAEC; 086 a 0126 EPEC
a EAEC; a O128 EPEC a ETEC).

Na konfirmaci séroskupiny E. coli v rdmci ,,top 5 sé-
roskupin bylo v r. 2018 zaslano 328 a v r. 2019 383 izol4tt.
Zadavatelem uvedena séroskupina (urcend nebo suspektni)
byla v NRL/ECS potvrzena u 2/3 a 3/4 izolatd v jednotlivych
letech (Tabulka 6). Na tomto se miiZe podilet vice faktort
(nespecificka reaktivita antiséra, smiSend kultura, pfitomnost
kapsularniho antigenu). Mezi izolaty zaslanymi na konfirma-
ci shigel nebo rozliSeni E. coli a shigely byl vysledek zasi-
lajici laboratore potvrzen v NRL/ECS u méné neZ poloviny
(Tabulka 6). Vzhledem k blizké pfibuznosti E. coli a shigel
neni vZdy snadné tyto druhy rozliSit, vhodné je kombinovat
sérotypizaci s biochemickymi a molekularnimi testy, které
nejsou v béZné mikrobiologické laboratofi rutinné zavedeny.

MEZINARODNI HODNOCENI KVALITY
(EXTERNAL QUALITY ASSURANCE - EQA)

V ramci EQA bylo v r. 2018 i 2019 vySetieno vzdy
24 kment E. coli. Z toho 12 kmeni na genotypizaci STEC
(urCeni typu a subtypu stx genu a pfitomnosti genti kédu-
jicich dalsi faktory virulence) a na sérotypizaci (urceni
O a H antigent). Dalsich 12 kment bylo podrobeno mak-
rorestrikéni analyze pomoci pulzni gelové elektroforézy
(PFGE) s cilem ur¢it jejich epidemiologickou piibuznost.

Tabulka 6: Vysledky konfirmace ,,top 5“ séroskupin E. coli a shigel v NRL/ECS v letech 2018 a 2019

séroskupina E. coli

lzolaty zaslané jako uréena nebo suspektni ,top 5“

Izolaty zaslané ke konfirmaci shigely nebo k rozliSeni
mezi shigela a E. coli

Vysledek Jtop 5“ potvrzena | Vyvracena Celkem Shigela potvrzena | Viyvracena Celkem
r.2018 222,1).67,7 % 106, tj. 32,3 % 328 21,1.42,9 % 28,1.57,1% 49
r.2019 291,1.76,0 % 92,1.24,0 % 383 10, 1. 38,5 % 16,1.61,5% 26
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V obou letech uspéla NRL/ECS ve vSech analyzach EQA
velmi dobfe.

VZDELAVACIT A SKOLICI CINNOST NRL/ECS

NRL/ECS se pravidelné podili na odbornych vzdéla-
vacich akcich. V bfeznu 2018 se NRL zicastnila seminare
v Lékarském domé porddaného Spolecnosti pro 1ékar-
skou mikrobiologii CLS JEP jako spoluautor pfednasky
Taxonomie enterobakterii. V fijnu 2019 se NRL/ECS pred-
naskové podilela na XXXI. Konferenci mikrobiologickych
laborantd ve Znojmé, kde byla prezentovéana kazuistika
nalezu STEC O157 u pacienta s atypickym HUS.

V listopadu 2019 prob&hl v SZU v Praze konzulta¢ni
den ,,.Laboratorni diagnostika v Oddéleni stafylokokovych
a alimentarnich bakteridlnich infekci* pofadany ve spolupra-
ci NRL pro stafylokoky, NRL/ECS a NRL pro salmonely.
NRL/ECS se na programu podilela dvéma prednaSkami,
z nichZ jedna se zabyvala problematikou STEC v Ceské
republice a druhd analyzou dotazniku, ktery NRL/ECS
pfipravila v r. 2019 pro mikrobiologické laboratore, které
se zucastni externiho hodnoceni kvality (EHK) v programu
,-Bakteriologicka diagnostika“. Cilem tohoto dotazniku bylo
ziskat informace o metodach uZivanych pro prukaz stiev-
né-patogennich E. coli véetn€ STEC (ve smyslu vyhlasky
275/2010 Sb.), a to jednak pomoci konven¢nich diagnostic-
kych metod a jednak pomoci PCR. Z celkem 120 oslovenych
laboratori dotaznik vyplnilo 58 (48 %). V kontrastu s po-
mérné vyhovujicimi konvenénimi diagnostickymi postupy
byla absence PCR v diagnostice STEC v naprosté vétsiné
zucastnénych laboratofi. Tento poznatek zdiraziuje nutnost
rutinniho zavedeni PCR pro detekci stievné-patogennich
E. coli v&etné STEC v Ceské republice, jak je to béZné
v nékterych jinych zemich.

NRL/ECS se v letech 2018 a 2019 rovnéz podilela na
vyhodnoceni EHK — Bakteriologicka diagnostika uvefejiio-
vanych ve Zpravaich CEM, a to EHK-978 (Shigella flexneri),
EHK-986 (Vibrio vulnificus), EHK-999 (Yersinia enteroco-
litica), EHK-1032 (Plesiomonas shigelloides) a EHK-1059
(Vibrio parahaemolyticus). Po celou dobu slouzila NRL/
ECS také jako jedno ze Skolicich pracovist pro tcastnici
tréninkového programu EUPHEM (European Public Health
Microbiology) pofadaného ECDC.

NRL/ECS se také tcastni vyuky lékatrské mikrobiologie
pro studenty 2. LF UK, a to tématikou ,,Ptvodci infekci
gastrointestindlniho traktu®.

PUBLIKACNI CINNOST - PREDNASKY, POSTERY,
PUBLIKACE V CASOPISECH

NRL/ECS se pravidelné ucastni domécich a mezin-
rodnich kongresli, kde prezentuje vysledky své Cinnosti
ve formé predndSek a posterd, a je aktivni i publikacné.
V kvétnu 2018 se dvé pracovnice NRL/ECS zucastnily
mezindrodniho kongresu zaméfeného na problematiku
STEC infekci (10™ International Symposium on Shiga Toxin

(Verocytotoxin)-producing Escherichia coli Infections,
VTEC 2018), ktery se konal ve Florencii. Prezentovaly tam
2 postery, z nichZ jeden referoval o nalezu atypickych sor-
bitol-fermentujicich kmentt STEC O157 u pacienti s HUS
v Ceské republice a druhy o detekci operonu kédujiciho
novy typ fimbrii u STEC sérotypu O172:H25, ktery byl
v Ceské republice poprvé izolovan od pacienti s HUS. Na
mezioborové konferenci Pe¢enkovy epidemiologické dny,
kterd se konala v za¥i 2018 v Ceskych Bud&jovicich, se NRL/
ECS podilela tfemi prispévky, a to pfednaskou vénovanou
epidemiologické problematice STEC véetné detekce rodin-
nych epidemii STEC infekce a dvéma postery referujicimi
o vyskytu enteroagregativnich E. coli O111 u déti s gas-
trointestindlnim onemocnénim a o neobvyklém plazmidu
sorbitol-fermentujicich STEC O157 pfi rodinném vyskytu.

V brfeznu 2019 se NRL/ECS zuicastnila Slezskych
dnt preventivni mediciny v Ostravici s pfednaSkou
,-Epidemiologické a mikrobiologické aspekty humdannich
infekci Shiga toxin-produkujicimi E. coli v CR z pohledu
NRL* a v listopadu 2019 kongresu KMINE v Olomouci
prednaskou ,,Diagnostika a vyskyt enterohemoragickych
Escherichia coli v Ceské republice® a posterem charakte-
rizujicim sfp fimbridlni operon u non-O157 STEC. V lis-
topadu 2019 se NRL/ECS také zicastnila mezinarodni
konference ESCAIDE ve Stockholmu se dvéma postery,
z nichZ jeden se zabyval podilem jednotlivych patotypt
E. coli O111 na etiologii gastrointestindlnich obtiZi u déti
do 2 let a druhy hodnocenim surveillance systému pro STEC
v Ceské republice.

NRL/ECS pfipravila v letech 2018-2019 jednu pub-
likaci v tuzemském Casopisu a podilela se, ve spolupraci
s Hygienickym tstavem v Miinsteru (Institut fiir Hygiene,
Universitdt Miinster, Deutschland), se kterym dlouhodobé
spolupracuje, a s dal§imi zahrani¢nimi pracovisti, na tyfech
publikacich v mezindrodnich Casopisech (http://www.szu.
cz/publikace-nrl-pro-ecoli?lang=1).

PREZENTACE NA KONGRESECH A PUBLIKACE,
NRL/ECS, 2018-2019

2018

Bielaszewska M, Zhang W, Prager R, Fruth A, Mellmann
A, Karch H, Marejkova M. The sfp cluster encodes functional
Sfp fimbriae in a non-O157 enterohemorrhagic Escherichia
coli. Program and Abstract Book of the 10™ International
Symposium on Shiga Toxin (Verocytotoxin)-Producing
Escherichia coli Infections (VTEC 2018), Florence, Italy,
May 6-9, 2018, p. 311. Poster.

Marejkova M, Bohuslavova P, Bauwens A, Middendorf-
Bauchart B, Prager R, Kossow A, Zhang W, Karch H,
Mellmann A, Bielaszewska M. Unusual plasmid characteri-
stics of sorbitol-fermenting enterohemorrhagic Escherichia
coli O157 associated with a family outbreak in the Czech
Republic. Program and Abstract Book of the 10™ International
Symposium on Shiga Toxin (Verocytotoxin)-Producing
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Escherichia coli Infections (VTEC 2018), Florence, Italy,
May 6-9, 2018, p. 229. Poster.

Bohuslavova P, Ileninova Z, Marejkova M. Infekce
Shiga toxin-produkujici E. coli zaznamenané v CR v letech
2016-2017. Sbornik abstrakti Pe¢enkovy epidemiologické
dny, Ceské Budéjovice, 12.—14. 9. 2018, str. 53. Pfednaska.

Marejkova M, Labska K, Bielaszewska M, Bohuslavova
P, Tleninova Z, Sebestova H, Orlikova H. Vyskyt enteroagre-
gativnich E. coli O111 u déti do 2 let s gastrointestinalnim
onemocnénim. Sbornik abstrakti Pe¢enkovy epidemiologic-
ké dny, Ceské Budéjovice, 12.—14. 9. 2018, str. 54. Poster.

Bielaszewska M, Bauwens A, Middendorf-Bauchart
B, Prager R, Kossow A, Zhang W, Karch H, Mellmann A,
Marejkova M. Unusual plasmids of sorbitol-fermenting en-
terohemorrhagic Escherichia coli O157 that caused a family
outbreak. Sbornik abstraktii Pecenkovy epidemiologické
dny, Ceské Budéjovice, 12.—14. 9. 2018, str. 83. Poster.

Bielaszewska M, Marejkova M, Bauwens A, Kunsmann-
Prokscha L, Mellmann A, Karch H. Enterohemorrhagic
Escherichia coli O157 outer membrane vesicles induce
interleukin 8 production in human intestinal epithelial cells
by signaling via Toll-like receptors TLR4 and TLR5 and
activation of the nuclear factor NF-xB. Int J Med Microbiol.
2018; 308:882—-889.

Karnisova L, Marejkova M, Hrbackova H, Mellmann
A, Karch H, Fruth A, Drevinek P, Blahova K, Bielaszewska
M, Nunvar J. Attack of the clones: whole genome-based
characterization of two closely related enterohemorrhagic
Escherichia coli O26 epidemic lineages. BMC Genomics.
2018; 19:647.

Patry C, Betzen C, Fathalizadeh F, Fichtner A, Westhoff
JH, Fleming T, Eckstein V, Bruckner T, Bielaszewska M,
Karch H, Hoffmann GF, Tonshoff B, Rafat N. Endothelial
progenitor cells accelerate endothelial regeneration in an
in vitro model of Shiga toxin-2a-induced injury via so-
luble growth factors. Am J Physiol Renal Physiol. 2018;
315:F861-F869.

2019

Bohuslavova P, Bielaszewska M, Marejkova M.
Epidemiologické a mikrobiologické aspekty humannich
infekci Shiga toxin-produkujicimi E. coli v CR z pohledu
NRL. Sbornik abstraktd Slezské dny preventivni mediciny,
Ostravice, 20.-22. 3. 2019, str. 11. Pfednaska.

Klimesova P, Bielaszewska M, Marejkova M. Diagnostika
a vyskyt enterohemoragickych Escherichia coli v Ceské re-
publice. Sbornik abstrakti Kongresu Klinické mikrobiolo-
gie, infek¢énich nemoci a epidemiologie (KMINE), Olomouc
14.-16. 11. 2019, str. 116. Pfednaska.

Bielaszewska M, Zhang W, Prager R, Fruth A, Mellmann
A, Karch H, Marejkova M. sfp operon kéduje funkéni Sfp
fimbrie u non-O157 enterohemoragickych Escherichia
coli. Sbornik abstraktti Kongresu Klinické mikrobiologie,

infek¢nich nemoci a epidemiologie (KMINE), Olomouc
14.-16. 11. 2019, 128. Poster.

Bohuslavové P, Labska K, Sebestova H, Orlikova H,
Bielaszewska M, Marejkova M. Contribution of E. coli
O111 pathotypes to the aetiology of gastrointestinal disor-
ders in children under 2 years of age in the Czech Republic
(2013-2017). Abstract Book of the European Scientific
Conference on Applied Infectious Disease Epidemiology
(ESCAIDE), Stockholm, Sweden, 27-29 November, 2019,
p. 101. Poster.

Labska K, Marejkovd M, Sebestova H, Bielaszewska
M, Bohuslavova P, Orlikova H. Evaluation of surveillan-
ce system for enterohaemorrhagic E. coli 2013-2017,
Czech Republic. Abstract Book of the European Scientific
Conference on Applied Infectious Disease Epidemiology
(ESCAIDE), Stockholm, Sweden, 27-29 November, 2019,
p. 78. Poster.

Marejkova M, KlimeSova P, Papez J, Ciupek R,
Safrankova, Kostkova J, Tomcéova E, Bielaszewska M.
Atypicky hemolyticko-uremicky syndrom komplikovany
infekci enterohemoragickou Escherichia coli O157:H7.
Zprdvy CEM (SZU, Praha) 2019; 28(6): 222-225.

Patry C, Plotnicki K, Betzen C, Ortiz AP, Pappan KL,
Satchell SC, Mathieson PW, Bielaszewska M, Karch H,
Tonshoff B, Rafat N. Metabolomic analysis of Shiga toxin
2a-induced injury in conditionally immortalized glomerular
endothelial cells. Metabolomics. 2019; 15:131.

Podékovani

Autorky dékuji Julii Ksenicové, Ing. Zuzané Stehlikové
a Mgr. Evé Tomcové za laboratorni spolupraci. Dékujeme
mikrobiologickym laboratofim za zasilani vzorkt a epide-
miologiim KHS za spolupraci pii Setfeni vyskyti STEC.

Analyza pomoci PFGE byla v NRL/ECS podpofena MZ
CR = RVO (,, Stdtni zdravoni iistav — SZU, 75010330°).
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